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Description

1. Contexte et justification

Analysez le contexte dans lequel s’inscrit le projet

Contexte politique international et national

Le présent projet s’inscrit dans la dynamique du colloque international de Johannesburg (septembre 2002) sur la Conservation de la Biodiversité, où une « initiative de type 2 » a été adoptée pour mettre en œuvre une gestion durable des forêts du Bassin du Congo. Dans ce contexte le Gabon vient de créer récemment 13 parcs nationaux, représentant plus de 30.000 km2 de forêts préservées renfermant différents écosystèmes forestiers de la région. Cette situation unique en Afrique en fait un terrain d’étude privilégié pour la réalisation de recherches sur l’apparition et la conservation de la diversité biologique du Bassin du Congo. 

Contexte scientifique

Les forêts tropicales humides renferment la plus grande diversité spécifique de la planète et leur conservation est primordiale. La forêt amazonienne compte la plus grande diversité spécifique de la planète, suivie par les forêts du Bassin du Congo. Ces forêts auraient été séparées par le morcellement du Gondwana et la naissance de l’océan Atlantique (Thorne 1972, 1973,  Renner 2004). Certains genres et même espèces présentent aujourd’hui des distributions pantropicales : sont-ils les vestiges des forêts Gondwaniennes ou pourraient-ils résulter d’une dispersion trans-atlantique ? Dans ce dernier cas, ces deux vastes ensembles forestiers resteraient étroitement liés et pourraient contribuer de façon uni- ou bilatérale à l’augmentation de la diversité spécifique de chaque continent. L’histoire des genres et des espèces forestières à répartition pantropicale reste très mal documentée. L’établissement d’un arbre phylogénétique associé à une horloge moléculaire permet actuellement à certains auteurs non seulement d’établir les liens phylogénétiques existant entre populations, espèces et genres proches d’une famille mais aussi de déterminer avec une grande précision les dates des introductions de nombreuses espèces dans les différents continents où elles sont actuellement présentes. Une étude (Givnish et al. 2004) basée sur la variation des séquences de l’ADN chloroplastique a montré que les deux familles Rapateaceae et Bromeliaceae présentaient en Amérique du Sud une large richesse spécifique et qu’elles n’étaient représentées en Afrique de l’ouest que par une seule espèce, Maschalocephalus dinklagei (Rapateaceae) et Pitcairnia feliciana (Bromeliaceae). A partir des arbres phylogénétiques de ces familles, on estime à 7,3 et à 12 millions d’années respectivement, l’arrivée de M. dinklagei et de P. feliciana en Afrique de l’ouest (Côte d’Ivoire-Guinée) via une dispersion à longue distance. L’établissement de ces espèces sur ces sites spécifiques est lié à la similarité des conditions du milieu à l’ouest de l’Afrique (Côte d’Ivoire-Guinée) et dans les remparts de Guyane dont elles sont originaires (Porembski and Barthlott 1999). L’espèce Symphonia globulifera (Clusiaceae), originaire de l’Afrique aurait migré vers l’Amérique Centrale et l’Amérique du Sud il y a environ 15,5-18,2 et 15 millions d’années respectivement (Dick et al. 2003 ; via séquences des ITS (Internal Transcribed Spacers)). De plus, en se basant sur l’observation des rangs taxonomiques, de nombreux auteurs (Thorne 1973 ; 1996 ; Romero 1993) ont suggéré que la formation des espèces et des genres de plantes à fleur était rapide et récente (moins de 95 millions d’années). Leur présence des deux cotés de l’Atlantique résulterait d’une dispersion à travers l’océan. Alors que les disjonctions impliquant les taxa de niveau hiérarchique élevé dateraient probablement de la séparation Amérique du Sud/Afrique, il y a environ 190 millions d’années.

Le genre Sacoglottis (Humiriaceae) est pantropical, il n’est représenté que par une seule espèce sur le continent africain (Sacoglottis gabonensis) alors que 12 espèces sont présentes sur le continent Sud-Américain : ce genre constitue donc un bon modèle pour vérifier soit l’hypothèse de spéciation par vicariance provoquée par le morcellement du Gondwana, soit de montrer l’existence de phénomènes de dispersion trans-atlantique.

Dans le cas où l’on confirme la dernière hypothèse, l’étude de Sacoglottis gabonensis, largement distribué le long de la côte ouest-africaine, de la Sierra Leone à l’Angola, permettra de caractériser ces flux transocéaniques : s’agit-il d’accidents ou plutôt d’évènements continus ? Quand ont-ils eu lieu ?

Pour répondre à chacune de ces questions nous utiliserons les outils moléculaires (séquençage de régions nucléaires et chloroplastiques, génotypage de microsatellites) pour réaliser des études phylogéniques et phylogéographiques.

2. Objectifs

Indiquez les principaux objectifs du projet et les questions scientifiques traitées

Nos objectifs pour ce projet sont de mettre en évidence l’histoire évolutive d’un arbre de la forêt équatoriale africaine, Sacoglottis gabonensis, de son origine sud-américaine ou africaine, en passant par la reconstruction des processus de colonisation.

Sacoglottis gabonensis, malgré son abondance dans les forêts d’Afrique, trouve ses parents les plus proches dans les forêts d’Amazonie.
Cette étude cherche à répondre aux questions suivantes : 

(i) Sacoglottis gabonensis est-elle la seule espèce survivante à la séparation des deux continents du côté africain (vicariance) ou son arrivée est-elle plus récente (dispersion à longue distance)?

(ii) Si l’on conclut à une dispersion à longue distance et vu qu’il y a des courants marins dans la partie Sud et Nord de l’Océan Atlantique qui circulent de l’Ouest à l’Est, et en présumant que les graines survivantes à cette période d’immersion, étaient déversées vers la côte africaine, se sont-elles établies à un seul endroit où elles ont créé des nouvelles populations, ou sont-elles arrivées indépendamment à plusieurs endroits le long des côtes ouest de l’Afrique? En analysant la parenté entre les différentes populations côtières, on différenciera l’hypothèse selon laquelle toutes les populations sont originaires du même événement fondateur de celle à laquelle les peuplements actuels sont issus de différents fondateurs. 

3. Résumé

Donnez ici une description résumée du projet (environ une demi page en Times new roman 12, interligne simple)
Le genre Saccoglotis (Humiriacées) n’est représenté en Afrique que par une seule espèce : Sacoglottis gabonensis, les espèces congénères étant amazoniennes. Des observations sur Sacoglottis suggèrent une colonisation trans-atlantique de l’Afrique à partir d’une graine de Sacoglottis amazonica (Gunn 1976). Cette espèce possède des graines avec une coque rigide, très résistante à l’eau et aux effets des courants marins.  Une autre hypothèse de l’origine des forêts à Sacoglottis, est celle relative à une relique de forêt gondwanienne, très ancienne (Aubréville 1948 ; 1967).
L’établissement d’une phylogénie moléculaire va permettre, de tracer les relations de parenté entre les espèces appartenant au genre Sacoglottis (africaines et américaines), de faire des déductions sur l’origine de Sacoglottis gabonensis et de l’âge relatif de sa divergence. Les résultats obtenus permettront ainsi de faire une distinction entre les deux hypothèses alternatives de la vicariance ou de la dispersion à longue distance. De la même façon, et si l’hypothèse d’une dispersion à longue distance est retenue, la phylogéographie (parenté géographique entre populations en fonction de leurs relations génétiques) différenciera le mode d’établissement de cette espèce, en une seule arrivée en Afrique avec une dispersion subséquente le long des côtes, ou de plusieurs arrivées indépendantes. 

Pour cela nous devons préalablement tester, mettre au point et choisir des marqueurs moléculaires polymorphes et puissants. Nous envisageons de tester un grand nombre d’amorces universelles décrites pour amplifier des fragments d’ADN chloroplastiques. Ces fragments seront alors séquencés ou génotypés s’ils contiennent des séquences microsatellites.
4. Méthodologie

Précisez la (les) méthodes qui seront utilisées pour conduire les différentes activités du projet (environ une page en Times new roman 12, interligne simple)

1. Echantillonnage

a. Récoltes

Pour rassembler les échantillons nécessaires nous sollicitons un grand nombre de collaborateurs internationaux.
Des demandes de matériel biologique de Sacoglottis néotropicaux (ou Sud américain) assez frais vont être effectuées auprès des grandes collections botaniques internationales : Herbiers du Missouri Botanical Garden (USA), Herbiers de Cayenne (Guyane Française), Université du Michigan (USA), MNHN (Paris), ULB (Belgique), Wageningen (Pays Bas), Kew (UK) et auprès des collaborateurs Sud-américains.

Des demandes de matériel biologique frais de Sacoglottis gabonensis seront envoyées à un réseau d’institutions africaines afin de permettre la récolte de graines (ou de feuilles)  dans les forêts côtières tout le long de l’aire de distribution de l’espèce (c’est-à-dire de la Sierra Leone à l’Angola).

b. Effectifs nécessaires pour le projet

Phylogénie du genre Sacoglottis : nous avons besoin de quelques individus (3-5) de chaque espèce néotropicale et de Sacoglottis gabonensis provenant de plusieurs origines de l’ensemble de son aire de distribution (de Sierra Leone à Angola).

Phylogéographie de l’espèce Sacoglottis gabonensis : un minimum de 5 individus par population devra être rassemblé. Si le recueil des échantillons est aisé nous espérons rassembler 13 populations correspondant aux 13 pays de l’aire de répartition de l’espèce. Sinon, au moins 6 populations correspondant à 6 sites de cette aire seront échantillonnés (c’est-à-dire ; Sierra Léone-Libéria-Côte d’Ivoire, Ghana-Togo-Bénin, Nigeria, Cameroun, Guinée–équatoriale-Gabon-Congo, République démocratique du Congo-Angola).   

2. Analyses Génétiques

a. Extraction d’ADN
Les extractions et les purifications des ADN totaux de chaque graine (ou feuille) seront réalisées en général, suivant la technique du Dneasy plant kit (Qiagen) (Abernethy 1996).    

b. Séquençage
L’amplification des fragments d’ADN chloroplastiques et des ITS (Internal Transcribed Spacers) sera réalisée par PCR (Réaction de polymérisation en chaîne) à partir d’amorces universelles décrites chez d’autres espèces pour donner des fragments variables. Après vérification par électrophorèse de l’efficacité de l’amplification et optimisation des conditions de PCR, les produits obtenus seront purifiés à partir du kit Geneclean Turbo afin d’éliminer les amorces et les nucléotides non incorporés. Puis les produits purifiés seront envoyés pour le séquençage dans une entreprise de biotechnologie, Macrogen (Corée du Sud). 
c. Génotypage
La phylogéographie sera réalisée soit à partir des séquences des fragments d’ADN chloroplastique soit à partir d’ADN chloroplastique génotypé pour des locus microsatellites. Le choix de la méthode est inféodé aux résultats obtenus après avoir testé les deux méthodes. Si le génotypage de microsatellites chloroplastiques est nécessaire, les microsatellites seront amplifiés par PCR à partir d’amorces chloroplastiques universelles. Les amplifiats seront ensuite envoyés à Macrogen (Corée du Sud) pour l’identification des différents allèles. Le logiciel Genemapper version 4 (Applied Biosystem)  sera utilisé pour la lecture des profils obtenus.
3. Traitement des données.

a. Spéciation due au morcellement du Gondwana ou spéciation plus récente due à une dispersion trans-atlantique ?

Nous essayerons de répondre à cette question en édifiant une phylogénie du genre Sacoglottis. 

1ère étape : Alignement des séquences. Pour ce faire nous utiliserons les logiciels Bioedit et Clustal X. Ils nous permettront d’identifier les séquences polymorphes et intéressantes.

2ème étape : La réalisation de l’arbre (cladogramme) selon la méthode de parcimonie. 

3ème étape : Interprétation de l’arbre

b. Etude phylogéographique de S. gabonensis
La distribution des haplotypes présents dans les différentes populations sera projetée sur une carte, si cette distribution est géographiquement structurée nous parlerons de profils phylogéographiques. La comparaison des différents haplotypes nous permettra d’établir leurs origines les uns par rapport aux autres mais aussi par rapport à ceux présents dans les espèces néotropicales. La combinaison des informations géographiques et génétiques nous permettra de comprendre l’établissement de l’espèce en Afrique.

Pour traiter nos données nous utiliserons les outils informatiques de la phylogénie classique (Bioedit, Clustal), de la génétique des populations (Genepop, Genetix) ainsi que des Système d’information Géographique (SIG) pour la projection de l’information génétique sur des cartes.

5. Activités

Donnez une description structurée et détaillée de l’organisation et des activités du projet (maximum 6 pages en Times new roman 12, interligne simple).  Précisez le rôle de chaque partenaire.

1. Récolte des échantillons
Nous avons 8 espèces de Sacoglottis néotropicales provenant de l’herbier du jardin botanique de Missouri aux USA. Etant donné que les extractions de ces échantillons ont donné des ADN dégradés, de petite taille, nous avons commencé l’année dernière à rechercher des échantillons d’Humiriacées fraîchement récoltés. Actuellement nous avons 2 espèces de Sacoglottis Sud-américaines (Sacoglottis cydonioides Cuatrec., Sacoglottis guianensis Benth.) et trois espèces d’autres genres d’Humiriacées (Humiriastrum subcrenatum (Benth.)Cuatrec., Humiria balsamifera Aubl., Vantanea guianensis Aubl.) de bonne qualité. Nous avons déjà de nombreux individus de Sacoglottis gabonensis récoltés dans plusieurs sites du Gabon et quelques individus du Cameroun.

Dès que nous aurons reçu l’accord définitif sur le financement du présent projet, nous allons consacrer tout le premier semestre à rassembler le matériel biologique de Sacoglottis d’Amérique du Sud et d’Afrique. Comme nous l’avons dit plus haut, pour la réalisation de la phylogénie, nous allons relancer activement la recherche des espèces de Sacoglottis néotropicales de bonne qualité manquant à notre collection auprès des grandes collections botaniques internationales (Missouri, Kew, CAY, MNHN, ULB, Wageningen) et auprès des collaborateurs Sud-Américains. Nous allons également relancer la recherche du matériel de Sacoglottis gabonensis au niveau des autres pays africains (de Sierra Leone à Angola). Un minimum de 5 individus par population sera nécessaire. 
2. Analyse Génétique pour l’étude sur la  phylogénie 
a. Extraction d’ADN

Au deuxième semestre, les extractions seront faites à l’aide du Kit commercial DNeasy Plant (Qiagen). Si la nécessité se présente, des extractions d’ADN à partir d’échantillons d’herbier d’assez bonne qualité seront effectuées à partir d’un protocole approprié (DNA extraction Jodrell Laboratory, Royal Botanic Gardens Kew (London)).  

b. Détermination des séquences polymorphes et application générale 

Chez les plantes, le développement des amorces universelles ciblant des régions non codantes du génome chloroplastique (cpDNA) a révélé des quantités importantes de variations intraspécifiques et les données de cpDNA sont maintenant utilisées avec succès sur plusieurs études de phylogénie (Takayama and al. 2005 ; 2006) et de phylogéographie (Newton et al. 1999 ; Caron et al. 2000 ; Muloko-Ntoutoume et al. 2000 a ; b) chez les plantes. L’analyse des séquences des ITS de l’ADN ribosomal est habituellement appropriée pour résoudre le problème de relations historiques parmi les populations d’espèces relativement éloignées et largement dispersées (Dick et al. 2003). La reconstruction de l’histoire évolutive d’une espèce à partir de ses représentants contemporains peut se faire théoriquement par le biais d'informations provenant d'un, de deux ou de trois des génomes hébergés par les cellules végétales de façon séparée ou combinée.
Pour déterminer des fragments polymorphes d’ADN chloroplastique et nucléaire (de type ITS), nous allons ensuite amplifier à partir d’amorces universelles les fragments d’ADN spécifiques (ADN chloroplastique et ITS) par PCR. 13 paires d’amorces universelles (Dumolin-Lapègue et al. 1997 ;  http://bfw.ac.at/200/2043.html) seront testées à partir de l’ADN chloroplastique et deux au niveau des ITS de l’ADN ribosomal (White et al. 1990) de quelques individus de Sacoglottis relativement éloignées. Après avoir optimisé les conditions de PCR, les fragments ainsi obtenus seront purifiés à partir du kit Geneclean Turbo. Le séquençage sera fait par Macrogen. L’alignement des séquences et leurs comparaisons seront obtenus à l’aide des logiciels BioEdit et ClustalX.  

Après avoir identifié les amorces universelles intéressantes (c’est-à-dire conduisant à des fragments d’ADN polymorphes), les amplifications, les séquençages et les comparaisons des séquences polymorphes d’ADN chloroplastique et des ITS seront faits à partir des ADN des différentes espèces néotropicales et des ADN des individus des différents sites déterminés le long de l’aire de distribution de l’espèce africaine. Pour les individus hétérozygotes, les ITS seront sous-clonés dans des plasmides après amplification par PCR puis après extraction des plasmides, les différents clones seront séquencés. Les variations au sein des marqueurs serviront pour l’établissement des arbres phylogénétiques.

c. Analyse des données sur la phylogénie

Un arbre phylogénétique chloroplastique et un arbre phylogénétique nucléaire seront construits en incluant l’ensemble de ces individus. La longueur des branches de cet arbre nous permettra de répondre à notre première question : Spéciation ancienne consécutive à l’isolation due au morcellement du Gondwana ou spéciation plus récente consécutive à une dispersion trans-atlantique ? 

3. Analyse Génétique pour l’étude phylogéographique de S. gabonensis et analyse des données 
Au troisième semestre, les extractions relatives à cette partie seront faites grâce au Kit commercial DNeasy Plant (Qiagen). Si nous choisissons d’établir la phylogéographie de S. gabonensis non pas à partir des séquences d’ADN chloroplastique mais plutôt à partir des microsatellites chloroplastiques (Heuertz et al. 2004), les locus microsatellites polymorphes seront déterminés comme indiqués dans le volet méthodologie. Ensuite, l’amplification des microsatellites polymorphes à partir des amorces universelles identifiées sera effectuée par PCR sur les ADN des individus (5) des différentes populations le long de la côte, ces fragments sont ensuite génotypés. Enfin les données seront analysées à l’aide des logiciels cités ci-dessus.

4. rédaction des publications 

La rédaction des publications sera effectuée au cours du quatrième semestre.  

5. Rôle des partenaires dans le projet

Céline Born a participé à l’élaboration du projet et va jouer un rôle important dans le suivi du projet et l’analyse des données. Dr  Hélène Joly  et Dr Marie-Hélène Chevallier ont apporté leur contribution dans la correction du projet. Dr  Hélène Joly  va assurer la majeure partie de la formation aux techniques de Biologie Moléculaire et aussi le suivi du projet. Dr  Marie-Hélène Chevallier va assurer  la première partie de cette formation (en 2007). En effet, Dr  Marie-Hélène Chevallier vient de m’accueillir (du 31 août au 21 octobre 2007) dans son laboratoire à Montpellier dans le cadre d’une bourse Desi-Cirad pendant 51 jours afin de m’aidera dans le choix des amorces et l’interprétation des données acquises.

Dr Nicolas Anthony facilite l’accès à certains ouvrages scientifiques, va jouer un rôle important dans la rédaction, la correction des articles, facilitera  la collecte des échantillons et éventuellement une partie de la formation en écologie moléculaire pourrait être assurée dans son laboratoire à la Nouvelle Orléans si le besoin se faisait sentir.
Dr Kouami Kokou de l’Université de Lomé au Togo assurera l’échantillonnage de Sacoglottis gabonensis de l’Afrique de l’Ouest, Monsieur Jules Romain NGUEGUIM de l’ IRAD de KRIBI au Cameroun assurera celui de l’Afrique Centrale et au Sud, Dr Daniel Sabatier de l’IRD à Montpellier-France assurera et coordonnera l’échantillonnage de Sacoglottis et des Humiriaceae en général de l’Amérique du Sud.
Je compte donc passer au moins trois mois et demi à Montpellier dans le cadre de la formation et de quelques investigations d’abord dans le compte de la bourse Desi-Cirad (51 jours en 2007) et ensuite dans le compte de Sud Expert Plantes (deux mois en 2008). 
6. Résultats attendus

- Etablir une phylogénie moléculaire décrivant les relations phylogénétiques entre Sacoglottis gabonensis et les S. sud-américains; 

- Dater si possible grâce à une horloge moléculaire le moment d’arrivée et la comparer aux données des fossiles de Sacoglottis gabonensis de la littérature (pollen fossile par exemple) établies le long de son aire de répartition.;
- Etablir une phylogéographie moléculaire décrivant les relations phylogénétiques entre les différentes populations de Sacoglottis gabonensis ; 

- Déterminer les processus de colonisation des forêts côtières du continent africain, ainsi que les différents facteurs (climatiques, écologiques, biologiques) qui auront pu influencer l’établissement de cette espèce.
7. Indicateurs mesurables de succès du projet

En terme d’articles scientifiques (indiquer les revues visées), d’ouvrages et monographies, de bases de données (pour celles-ci, préciser la méthode de consultation, les types d’exploitation et les mesures de pérennisation escomptées)

Les résultats que nous obtiendrons de ce projet seront portés à la connaissance du monde scientifique sous forme d’articles dans des Revues scientifiques spécialisées. Les résultats des études sur la phylogénie de Sacoglottis seront publiés au journal Molecular Phylogenetics and Evolution et ceux relatifs aux études sur la phylogéographie de Sacoglottis gabonensis au journal Molecular Ecology. Ces résultats seront également donnés en présentation orale au cours des congrès ou séminaires scientifiques.
Nombre de spécimens récoltés (indiquer le ou les herbier(s) de dépôt souhaités) Etc.

A la fin de cette étude, s’il nous reste du matériel biologique du genre Sacoglottis, cette collection sera exposée dans la salle de collection du Département de Biologie de l’USTM. Nous souhaitons non seulement collectionner les 12 espèces de Sacoglottis Sud-américaines avec quelques espèces d’autres genres appartenant à la famille des Humiriaceae mais aussi des échantillons de Sacoglottis gabonensis provenant des 13 pays côtiers compris dans l’aire de répartition de l’espèce africaine.

Dépenses et budget (Missions de terrain)

Noms des participants effectuant des missions de terrain

	Mr, Mme 
	Nom
	 Prénom
	Moyen de transport
	Distance entre l’institution et le terrain (km)
	Nombre de jours de terrain

	Mme
	ATTEKE-NKOULEMBENE 
	Christiane
	Train
	320 km 
	5

	
	
	
	
	
	

	
	
	
	
	
	

	
	
	
	
	
	


(Insérer autant de lignes que nécessaire)

Dépenses et budget (suite)

Indiquez dans le tableau ci-dessous pour chaque partenaire et chaque catégorie de dépense (voir liste des dépenses éligibles ci-dessous) le montant total et le montant pris sur la contribution demandée à Sud Expert Plantes.  Indiquez en bas du tableau le montant total pour l’ensemble des partenaires et des dépenses.

Budget général

	Partenaire / Catégorie de dépense
	Montant total (€)
	Contribution de Sud Expert Plantes (€)

	Institution porteuse
	
	

	1ère Catégorie de dépense : Fournitures de laboratoire
	3760 €
	3760 €

	5ème Catégorie de dépense: Missions de terrain et envoi du matériel biologique au Gabon
	5000 €
	290 +4710 = 5000 € 

	6ème Catégorie de dépense : Autres missions (voyages et frais de mission).

	4000 €
	4000 €

	Partenaire 1
	
	

	1ère Catégorie de dépense : Fournitures de laboratoire
	1440 €
	1440 €

	6ème Catégorie de dépense : Autres missions (voyages et frais de mission).

	4200 €
	0 €

	Total
	18400 €


	14200 €




Les catégories de dépenses éligibles sont les suivantes :

· Fournitures ;

· Equipement informatique & réseau ;

· Equipement autres (préciser) ;

· Salaires de personnel temporaire recruté pour le projet ;

· Missions de terrain (déplacements et frais de mission) ;

· Autres missions (voyages et frais de mission).

Indiquez dans le tableau ci-dessous pour chaque partenaire la répartition annuelle de la contribution demandée à Sud Expert Plantes.  Indiquez en bas du tableau le montant total pour l’ensemble des partenaires.

Dépenses annuelles sur la contribution Sud Expert Plantes

	Partenaire
	Contribution de Sud Expert Plantes (€)

	
	Année 1
	Année 2
	Année 3

	Institution porteuse
	3760
	1440 €
	

	Institution porteuse : pour échantillonnage au Gabon
	290
	
	

	Partenaire 1 (France)
	4000
	
	

	Partenaire 2 (Togo) : pour échantillonnage en Afrique de l’ouest 
	1600
	
	

	Partenaire 3 (Cameroun) : pour échantillonnage en Afrique Centrale-Sud
	2400
	
	

	Partenaire 4 (IRD et autres collecteurs) : pour échantillonnage en Amérique du Sud
	710
	
	

	Etc.
	
	
	

	Total
	12760 €


	1440 €
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TRES IMPORTANT

Les dossiers complétés doivent être envoyés sous forme électronique avant le 15 mai à admin.sep@ird.fr.  Une seule version doit être envoyée, par le coordinateur du projet ou à défaut par une personne mandatée par le coordinateur à cet effet.

De plus, une copie papier, signée par le coordinateur et par l'autorité habilitée à engager l'institution porteuse, doit être postée le 22 mai au plus tard (le cachet faisant foi) à l’adresse suivante :

Secrétariat SEP

IRD

5 rue du Carbone

45072 Orléans cedex 2

France.

L’absence de l’une ou l’autre de ces deux versions (papier ou électronique) conduira au rejet du dossier.
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Deuxième équipe
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2. Anthony N.M., Ribic C.A., Bautz R. and Garland T., Jr. (2005). Relative efficacy of Longworth and Sherman live-trap types in capturing grassland-associated small mammals. Wildlife Society Bulletin 33:1018-1026.
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RECOMMANDATION DU COORDINATEUR DU PROJET

Je suis enseignant-chercheur de Biologie à l’Université de Sciences et Techniques de Masuku (USTM). L’USTM à Franceville ne possédant pas de laboratoires de recherche assez bien équipés en matière de génétique, je suis accueillie dans l’Unité de Génétique des Ecosystèmes Tropicaux (UGENET) au Centre International de Recherches Médicales de Franceville (CIRMF) dirigé par le Professeur Philippe Blot. Actuellement, l’ancien Chef de l’Unité (Dr Jean Wickings) venant de partir en retraite, l’intérim est assuré par Dr Paul Telfer. Je souhaite également que la gestion financière de cette bourse soit attribuée au CIRMF comme cela fut pour une première bourse qui a pris fin en décembre 2006.
Curriculum Vitae des chercheurs et enseignants-chercheurs

(CV en forme libre, limités à l’essentiel.  Les joindre sous forme électronique au présent fichier, à la suite de cette page,)

A - Curriculum vitae du Coordinateur du projet
Monsieur  ٱ ; Madame  ٱ ; Mademoiselle  ٱ ;

Nom:
ATTEKE-NKOULEMBENE


Prénom: Christiane 
Nom de jeune fille :

Date de naissance : 21-06-62
Ville et pays de naissance : Lambaréné au Gabon

Nationalité : Gabonaise

Organisme :
Nom : L’Université des Sciences et Techniques de Masuku (USTM)
Adresse et téléphone personnels : BP 729 Franceville-Gabon 

Tél : (241) 07 87 90 27/ 06 04 73 80





E-mail: cnkoule@yahoo.fr

Fonctions actuelles : Enseignant (Maître assistant) de Biologie à l’Université des Sciences et Techniques de Masuku (USTM) à Franceville au Gabon


           depuis : 6 mai 1996
Compétences professionnelles : Enseignant de Biologie Cellulaire, moléculaire et Physiologie animale en première et deuxième année de Chimie-Biologie-Géologie à l’ USTM. Actuellement je suis entrain de recentrer ma formation vers les Biologies de la conservation, de l’évolution, des sciences de l’écologie, de l’environnement et de la Génétique des populations.

Diplôme le plus élevé obtenu : Doctorat en Endocrinologie Moléculaire

Etablissement ayant délivré le diplôme le plus élevé : Université de Rennes I en France

Nombre de publications scientifiques : 5 (en dehors du projet actuel) 
Autres diplômes :

Diplôme d’études approfondies (D.E.A.) de Chimie, option Chimie-Moléculaire
 Lieu d’obtention : Université de Rennes I, Rennes, France.    Année d’obtention : 1990

Maîtrise de Biochimie

Lieu d’obtention : Université de Rennes I, Rennes, France.  Année d’obtention : 1989

Licence de Biochimie

Lieu d’obtention : Université de Rennes I, Rennes, France.  Année d’obtention : 1988

Diplôme Universitaires d’Etudes Scientifiques (D.U.E.S.), option Chimie-Biologie 
Lieu d’obtention : Université des Sciences et Techniques de Masuku (USTM), Franceville, Gabon. Année d’obtention : 1987

Baccalauréat du second degré, série D
Lieu d’obtention : Libreville, Gabon. Année d’obtention : 1984

Présentation de mes résultats et de mon expérience dans le domaine de la recherche proposée.

Avec une formation de base en Biochimie et en Physiologie, mon expérience dans le domaine de la génétique de la conservation en particulier sur les études génétiques des essences tropicales, a commencé fin 2004. Vu l’importance mise sur les connaissances de la biodiversité et sa gestion en milieu tropical, j’ai choisi d’étudier l’histoire évolutive des forêts guinéo-congolaises à partir des espèces colonisatrices, dont l’Ozouga (Sacoglottis gabonensis) fait parti. L’Ozouga se trouve dans les régions côtières avec une distribution le long de la côte ouest de l’Afrique . Pendant les derniers 18 mois, j’ai accumulé plus de 580 échantillons des différents sites au Gabon, j’ai optimisé les techniques d’extraction d’ADN à partir des graines et des écorces et presque les ADN totaux de la moitié des échantillons sont extraits.  Mes premiers travaux sur S. gabonensis ont été financés par une bourse FORINFO, qui a mis l’accent sur la formation des étudiants et des jeunes chercheurs en matière de la préservation des forêts tropicaux. Le travail ainsi effectué a vu la formation de deux étudiants (voir rapports de stage ci-dessous).
- Christiane ATTEKE (de janvier 2006 à janvier 2007) -  titre : ‘’Origines et dynamique d’adaptation d’une espèce     « néotropicale » (Ozouga, Sacoglottis gabonensis ; Humiriaceae) en Afrique Centrale ‘’.  UGENET- FORINFO, Rapport d’activités n°2.

- Alain NDONG ONDO (du 04 Janvier au 31 Juillet 2006) sous la responsabilité de Christiane ATTEKE -  titre : ‘’Initiation aux Techniques de Génétique des Populations, modèle d’étude : OZOUGA (Sacoglottis gabonensis)’’ . UGENET- FORINFO, Rapport de stage.

- Christiane ATTEKE (de janvier 2005 à janvier 2006) -  titre : ‘’Origines et dynamique d’adaptation d’une espèce     « néotropicale » (Ozouga, Sacoglottis gabonensis ; Humiriaceae) en Afrique Centrale ‘’.  UGENET- FORINFO, Rapport d’activités n°1.

- Lucresse Marcelline DELICAT (du 04 février au 31 Juillet 2005) sous la responsabilité de Christiane ATTEKE -  titre : ‘’Initiation aux Sciences et Techniques de la Biodiversité et sa Conservation (modèle d’étude: Sacoglottis gabonensis (Ozouga)’’. UGENET- FORINFO, Rapport de stage.

- Céline Born12, Olivier Hardy3, Simon Ossari1, Christiane Attéké4, E. Jean Wickings1, Marie-Hélène Chevallier2, Martine Hossaert-McKey2- Fine-scale spatial genetic structure and estimation of gene dipersal of an endemic tree to the Central African rainforest: Aucoumea klaineana Pierre (Burseraceae) in prep

B - Céline Born

	Adresses :

Téléphone :

 E-mail :
	CIRMF
BP769

Franceville - Gabon

+ 33 4 67 61 32 30
+ 241 07 40 60 53

bureau : c.born@cirmf.org
personnel: celineborn@hotmail.com
	Date et lieu de naissance :

Nationalité:


	3 avril 1979 (28 ans) à Forbach (57)

Française




Formation et recherche

	Depuis Juillet 2004

Septembre 2005

Mai 2004

Novembre 2002 – Avril 2004

Juillet 2003

Novembre 2003

2001-2002

2000-2001

1999-2000

1997-1999

1997
	Préparation d’une thèse de doctorat de l’Université Montpellier II au CIRMF de Franceville (Gabon).
Thème de recherche : Etude de la dynamique de colonisation de l’Okoumé (Aucoumea klaineana Pierre), espèce exploitée endémique du bassin guinéo-congolais. Direction de thèse : Martine Hossaert-McKey (CEFE -CNRS Montpellier, Jean Wickings (CIRMF Franceville), Marie-Hélène Chevallier (CEFE - CIRAD).
Formation : Participation en septembre 2005 aux Ecoles Thématiques en Ecologie Tropicale (ETET) qui se sont déroulées à l’Université de Bobo-Dioulasso (Burkina Faso) sur le thème : Services écosystémiques et usage durable des ressources naturelles. Ecoles organisées par Luc Abbadie (ParisVI-ENS) en partenariat avec l’ENS, le CNRS, l’IRD, l’Université Pierre et Marie Curie (Paris VI), l’Université de Bobo-Dioulasso et l’AUF.

Formation (50 heures) en Système d’Information Géographique (Arcview 3.2). INRA Montpellier.

Assistante de recherche (CDD Ingénieur écologue) au CEFE – CNRS de Montpellier (France). 

Thème de recherche : Etude de l’hybridation et de l’introgression entre deux espèces de chênes méditerranéens (Quercus ilex et Quercus suber) en utilisant des marqueurs moléculaires (PCR-RFLP chloroplastique et microsatellite). Responsable: Roselyne Lumaret.

Formation  (50 heures) en phytosociologie. CECRV Bayonne.

Formation (50 heures) en ethnosciences. Université Montpellier II.

DEA de Biologie forestière (Assez-Bien).
Université de Nancy I (France).

Magistère de génétique. Université Paris VII (France).

Thème de recherche : Interprétation de traits fonctionnels d’espèces d’arbre de forêt tropicale humide guyanaise. Analyse de la résistance au stress hydrique et de la tolérance à la lumière.

Equipe Ecophysiologie, INRA Kourou (Guyane française). Responsable : Mériem Fournier.

Maîtrise du magistère de génétique (Bien).
Université Paris VII (France).

Stage : Clonage de facteurs de transcription impliqués dans la voie du Jasmonate activée par l’herbivorie chez la Pomme-de-terre. Utilisation de la méthode du double hybride.

CSIC-CID Barcelone (Espagne) par le programme Erasmus. Responsable : Salome Prat.

Licence de Génétique (BMC) (Assez-Bien).
Université Paris VII (France).
Stage: Clonage  de gène de phosphodiestérase putative de cyanobacterie.

Ecole Normale Supérieure Paris, France. Responsable : Jean Houmard.

DEUG de Science de la Vie (Assez-Bien).
Université Nancy I (France).

Baccalauréat scientifique, spécialité mathématiques (Assez Bien). mention européenne Allemand. Lycée J. Moulin, Forbach (57).


Expériences de recherche et d’enseignement

Expériences de terrain

2005 : échantillonnage d’Okoumé (Aucoumea klaineana) sur son aire de répartition au Gabon.
2003 : échantillonnages pour des analyses de génétique des population de chênes (Quercus suber et Q. ilex) en région méditerranéenne.

2002 : mesure des échanges gazeux foliaires et de différents traits morphologiques de 23 espèces d’arbres de forêt tropicale humide guyanaise.

Expérience en laboratoire

2004 : Développement de banques microsatellites spécifiques d’Aucoumea klaineana et Dacryodes edulis. 

2003: Utilisation de marqueurs moléculaires (PCR-RFLP chloroplastique et microsatellite) (ABI automatic sequencer) pour caractériser des espèces de chênes.

2002 : préparation d’échantillons pour passage en spectrométrie de masse (analyse des isotopes stables du carbone)

2001 : méthode du double hybride et entretien de cultures de E. Coli et levure.
2000 : clonage et autres méthodes de biologie moléculaire.

Compétences informatiques et analyse de données

Logiciels de base (Word, Excel, Power Point, Acces, Frontpage).

Logiciels de génétique des populations (Genetix, Genepop, Structure, Bioedit, Genemapper).

SIG.

Supervision d’étudiants

2005 : encadrement d’une étudiante de niveau master I au CIRMF (Gabon).
2003: co-supervision de trois étudiants de niveau master. “Structure génétique des espèces de chênes de la région méditerranéenne” (6 mois).

Enseignement

Enseignement  en écologie et découverte de la biodiversité en DEUG SV1 de l’Université de Montpellier II (50 heures - 2003-2004).

Langues

Langue maternelle : Français
Maîtrise de l’Anglais scientifique

Maîtrise de l’Allemand
Connaissances basiques en Espagnol
Activités de recherche actuelles
Dynamique de colonisation de l’Okoumé, Aucoumea klaineana Pierre (Burseraceae). Analyse sur différentes échelles temporelles et spatiales.

Aucoumea klaineana Pierre est un arbre colonisateur des espaces ouverts mais également une espèce forestière majoritairement présente dans le bloc forestier gabonais. C’est un arbre endémique du bassin congolais et son aire de répartition est centrée sur le Gabon. Il est très apprécié pour ses qualités de déroulage et est la principale essence exploitée au Gabon (90% du bois exporté), il représente ainsi la deuxième ressource économique du pays. L’étude ce cette espèce cible permet d’appréhender aussi bien des questions fondamentales sur l’histoire des forêts de bassin congolais que de proposer des stratégies de conservation pour cette essence surexploitée. D’autres actions anthropiques (écobuage, agriculture, essartage) modifient fortement le paysage gabonais et participent à la fragmentation du bloc forestier. Il est important de vérifier les conséquences de ces pratiques sur la structuration génétique des espèces et l’Okoumé de part son côté pionnier est un bon modèle pour ces études. Le but de ma thèse est de comprendre la dynamique de colonisation de l’Okoumé sur différentes échelles spatiales et temporelles.

· Mon premier objectif est de retracer l’histoire de la colonisation de l’Okoumé sur son aire de répartition. L’Okoumé étant une espèce clé du système forestier gabonais de par son côté pionnier et majoritaire, cette étude pourra nous permettre de proposer une hypothèse quant à l’histoire de la forêt gabonaise. De plus cette étude globale de la structuration de la diversité génétique nous permettra de proposer une stratégie de conservation in situ de l’espèce comme le préconise la FAO. 

· Mon deuxième objectif est de mesurer les conséquences des pratiques humaines conduisant à la fragmentation du bloc forestier sur la diversité génétique et sa structuration spatiale :

Publications et communications

Publications 
Born C, Hardy O, Ossari S, Attéké C, Wickings EJ, Chevallier MH, Hossaert-McKey M (2007) Fine scale genetic structure of a rainforest tree of the Congo Basin. In prep.
Born C, Alvarez N, Ossari S, Muloko N, McKey D, Wickings JE, Hossaet-McKey M, Chevallier MH (2007) Insights into the biogeographical history of the Lower Guinea Forest Domain: evidence for the role of refugia in the intraspecific differentiation of Aucoumea klaineana. In prep.

Bonal D, Born C, Brechet C, Coste S, Marcon E, Roggy JC, Guehl JM (2007) The successional status of tropical rainforest tree species is associated with differences in leaf carbon isotope discrimination and functional traits. Annals of Forest Sciences. 64: 169-176.
Born C, Vignes H, Wickings EJ, Hossaert-McKey M, Chevallier MH (2006) Isolation and characterization of polymorphic microsatellite loci from Aucoumea klaineana Pierre (Burseraceae), a tropical tree endemic of the Congo Basin. Molecular Ecology Notes 6: 1054-1056.
Alvarez N, Born C, Risterucci AM, Sourrouille P, Benrey B, Hossaert-McKey M (2004) Isolation and characterization of polymorphic microsatellite loci in Acanthoscelides obtectus Say (Coleoptera : Bruchidae). Molecular Ecology Notes, 4: 683-685.

Alvarez N, McKey D, Hossaert-McKey M, Born C, Mercier L, Benrey B (2005) Ancient and recent evolutionary history of the bruchid beetle, Acanthoscelides obtectus Say, a cosmopolitan pest of beans. Molecular Ecology, 14: 1015-1024.

Coste S, Roggy JC, Imbert P, Born C, Bonal D, Dreyer E (2005) Diversity in leaf traits related to photosynthesis among seedlings from 14 rainforest tree species: is there a relationship with the ecological grouping of the species? Tree Physiology, 25: 1127-1137.

Lumaret R, Tryphon-Dionnet M, Michaud H, Sanuy A, Ipotesi E, Born C, Mir C (2005) Phylogeographical Variation of Chloroplast DNA in Cork Oak (Quercus suber). Annals of Botany, 96: 853-861.

C - Marie-Hélène CHEVALLIER

Curriculum Vitae

Née le 27 septembre 1953

Chercheur Cirad-Forêt, UMR5175 CEFE Montpellier : Biologie des populations/ Interactions biotiques : Gestion dynamique des ressources forestières tropicales. 

Doctorat : 1981 en Génétique Quantitative et appliquée, Université de Paris XI.

Autres expériences professionnelles (5 dernières années)

Chercheur Cirad-Forêt : 

1995-2002. Montpellier. Impact des pratiques humaines sur la dynamique forestière. Responsable du laboratoire de Génétique Forestière à partir de 1998.

1990-1995. ISRA Dakar (Sénégal) : Génétique des populations et sélection des espèces forestières soudano-sahéliennes. Mise en place d’un laboratoire de marqueurs génétiques en collaboration avec l’IRD.

Chercheur Cirad-CP : 1981-1990. Montpellier. Conservation des ressources génétiques et amélioration génétique d’Hevea brasiliensis
Depuis le début de sa carrière MH Chevallier a pour objectif de développer des stratégies de  conservation des ressources génétiques végétales qui intègrent à la fois les notions de conservation, d’utilisation présente et future, et d’évolution de la diversité génétique. Sa  problématique actuelle de recherche est  (1) de comprendre les processus responsables de l’origine et du maintien de la diversité génétique des espèces forestières ligneuses, (2) de quantifier l’impact des facteurs anthropiques et climatiques sur l’évolution de la diversité génétique. Ce travail est réalisé à la fois sur des espèces exploitées ou utilisées par l’homme et sur des espèces clefs de voûte indicatrices du bon fonctionnement des écosystèmes. Ses activités menées aussi bien dans les pays du Sud qu’à Montpellier lui ont permis de développer des collaborations soutenues avec les partenaires du Sud dans le domaine des marqueurs moléculaires.

Publications (les 5 plus récentes)

Lourmas M, Kjellberg F, Dessard H, Joly HI, Chevallier M-H (2007) Reduced density to logging and its consequences on mating system and pollen flow in the african mahogany Entandrophragma cylindricum. Heredity (sous presse).

Vignes H, Hossaert-Mckey M, Beaune D, Fevre D, Anstett MC, Borges RM, Kjellberg F, Chevallier MH (2006) Development and characterization of microsatellite markers for a monoecious Ficus species, Ficus insipida, and cross-species amplification among different sections of Ficus.  Molecular Ecology Notes 6, 792-795.

Garcia F, Noyer JL, Risterucci AM, Chevallier MH (2004) Genotyping of mature trees of Entandrophragma cylindricum with microsatellites.  Journal of Heredity 95, 454-457.

Hardy OJ, Maggia L, Bandou E, Breyne P, Caron H, Chevallier MH, Doligez A, Dutech C, Kremer A, Latouche-Hallé C, Troispoux V, Veron V, Degen B (2006) Fine-scale genetic structures and gene dispersal inferences in 10 neotropical trees species.  Molecular Ecology 15, 559-571. 

Sist P, Fimbel R, Sheil D, Nasi R, Chevallier MH (2003) Towards sustainable management of mixed dipterocarp forests of South-east Asia: moving beyond minimum diameter cutting limits. Environmental Conservation 30, 364-374.

D - Hélène JOLY Curriculum vitae

     

       (mise à jour du 27.03.2007)
	Nationalité :


	Française

	Date de naissance :
	31 mai 1958

	
	

	Adresse professionnelle :

C.E.F.E. Centre d'Ecologie Fonctionnelle et Evolutive 

UMR-5175 / CNRS-CEFE
Upr-67 / CIRAD
1919 Route de Mende

34293 Montpellier 5

FRANCE
	Téléphone : 04 67 61 33 01

Secrétariat : 04 67 61 22 56

Fax :             04 67 41 21 38

Adresses électroniques : helene.joly@cefe.cnrs.fr
                                        helene.joly@cirad.fr


	Formations :
	HDR : « De la génétique des populations à la gestion de la Biodiversité ». Notice de travaux. Université de Paris Sud, Centre d’Orsay

	
	THESE : « Développement et amélioration des végétaux »

Université Paris Sud-Orsay / Orsay / France (1984)



	
	DEA (Diplôme d’études approfondies) : Génétique, option génétique des populations et évolution. Université Paris VII / Paris / France (1981)



	
	MAITRISE de mathématiques et applications fondamentales, option algèbre et statistique. Université Paris VI / Paris / France (1980)


	Domaine de compétences :
	Gestion in situ des ressources génétiques, Forêts tropicales, Biodiversité, Amélioration génétique, Marqueurs moléculaires

	
	* champs de compétences scientifiques : gestion et conservation des ressources génétiques et amélioration des plantes ; en particulier l’étude de l’impact des activités humaines sur la dynamique de la diversité génétique, grâce à une expérimentation en biologie et à la modélisation, dans le but de proposer des méthodes de gestion des forêts qui intègrent la conservation dynamique des ressources génétiques forestières  

* compétences en management : gestion et animation d’une équipe de chercheurs (16) pour partie expatriés ; définition et articulation des programmes de recherche avec les partenaires du Sud ; appui scientifique.

* compétences en animation scientifique :

- organisation de réunions scientifiques et d’ateliers en mettant l’accent sur une approche pluridisciplinaire pour tenter de résoudre les problèmes, en particulier : Comment intégrer la gestion de la biodiversité dans le développement ? ;

- soutien et suivi des doctorants, proposition de formation à l’attention des encadrants ;

- relations avec les universités et les autres instituts de recherche.



	Compétences linguistiques :
	Langue maternelle : Français

Langue de travail : Anglais

	Expérience professionnelle :


	Depuis le 1er Janvier 2007 : 

Responsable de l’équipe « Interactions bio-culturelles : domestication et Gestion des ressources » UMR-5575 du CEFE-CNRS

	Expérience professionnelle :


	Depuis le 1er Janvier 2005 : Cirad-forêt Montpellier (France)

Responsable de l’Upr-67 / « Gestion des ressources Génétiques et Dynamiques sociales »

	Expérience professionnelle :
	Depuis 1997 : Cirad-forêt Montpellier (France)

Déléguée du directeur du département

	
	- Elaboration du Projet d’Orientations Stratégiques ; Appui aux programmes

- Organisation et coordination des projets d’alliance avec les universités et les instituts de recherche

- Incitation et appui aux programmes pour l’identification des besoins en matière de formation de 3e cycle et HDR

-  Suivi et appui aux doctorants  (agents du Cirad, allocataires et partenaires)

	
	Depuis 1996 : Cirad - Direction scientifique Montpellier (France)

Adjointe au délégué de la mission scientifique « Connaissance et amélioration des plantes »

	Expérience professionnelle :
	- Appui au délégué pour l’organisation des Conseils scientifiques (ordre du jour, thèmes scientifiques...)

- Animation d’un groupe de travail pour la constitution d’une cellule Ressources génétiques au niveau de l’ensemble du Cirad

- Participation à la définition de la politique du Cirad vis-à-vis de l’Institut Français de la Biodiversité



	Expérience professionnelle :
	1994-1997 : Cirad-forêt Nogent/Marne puis Montpellier (France)
Responsable de l’unité de recherche « Diversité et amélioration génétique », animation transversale au département, en charge du laboratoire de génétique du département

	
	- Animation scientifique, appui aux chercheurs

- Accueil des doctorants

- Développement d’une problématique scientifique nouvelle : quelles sont les informations biologiques nécessaires à la gestion dynamique in situ des ressources génétiques forestières avec les populations locales ?



	Expérience professionnelle :
	1991-1994 : Cirad-forêt Nogent/Marne (France)

Chef du programme « Amélioration du matériel végétal », gestion et animation de l’équipe, appui scientifique, relations avec les partenaires du Sud

	
	- Coordination des recherches sur l’amélioration des espèces forestières à croissance rapide (eucalyptus au Congo) et de bois d’oeuvre (teck en Côte d’Ivoire)

- Gestion et conservation des espèces agroforestières dans les parcs agroforestiers au Burkina Faso et au Sénégal

- Utilisation et conservation des ressources génétiques des rotins en Asie

- Stratégie d’amélioration pour les espèces forestières à usages multiples.



	Expérience professionnelle :
	1988-1991 : Ecole nationale du Génie Rural, des Eaux et des Forêts Nancy (France)

Chercheur au laboratoire de génétique des populations d’arbres forestiers, en charge des programmes sur les espèces tropicales


	
	- Coordination d’un projet STD sur la diversité génétique et la biologie de la reproduction d’Acacia albida

	Expérience professionnelle :
	1986-1987 : Ministère de l’éducation nationale et de l’enseignement supérieur Ottawa (Canada)

Chercheur au centre national de recherche du Canada, en charge d’un programme sur l’évolution de la diversité génétique dans les banques de semences

	
	- Travaux de modélisation sur la perte de la diversité génétique lors du renouvellement de lots de semences

- Expérimentations (en serre et en laboratoire) sur le mil (Pennisetum typhoïdes).



	Expérience professionnelle :
	1981-1984 : Laboratoire “Génétique et Physiologie du Développement des Plantes
Gif s/Yvette (France) et Bambey (Sénégal)

Travail de recherche en génétique sur la domestication du petit mil (Pennisetum typhoïdes)

	
	- Etude de la domestication du mil (Pennisetum typhoïdes)

- Réalisation de croisements contrôlés en serre et analyse des F2 et BC en champs au Sénégal

- Analyse statistique et organisation du génome.



	Autres responsabilités :
	Au Cirad : membre de la cellule Ressources génétiques 

En France : membre de la commission technique de la Direction des espaces ruraux et des forêts (DERF) sur les ressources génétiques forestières ; membre du Comité scientifique du Programme national sur la diversité biologique (PNDB) 

A l’international : membre du panel d’experts de la FAO sur les ressources génétiques forestières ; membre du groupe de travail du CIFOR sur les critères indicateurs de gestion durable ; présidente du Advisory Committee de l’ICRAF sur les ressources génétiques




Enseignement et encadrement

J’ai participé aux enseignements de :

· Génétique du DEA de Biologie forestière de Nancy I (12 h en 1989 et 1990) ;

· Quelques enseignements du DESS d’Agro-sylvo-pastoralisme de l’Université de Créteil et à l’Engref.  

· Je participe à la cellule « Formation » que la Commission technique des ressources génétiques forestières de la Direction de l’Espace rurale et des Forêts (DERF) du ministère de l’Agriculture et des Forêts a mis en place pour renforcer la prise en compte de la conservation des ressources génétiques dans l’enseignement forestier. 

· Au Cirad j’ai été responsable des liens avec les Universités et du suivi des doctorants. 

· J’ai encadré plusieurs DEA, masters, et thèses dont les sujets sont donnés ci-dessous :

	Encadrement de thèse :
	EN PREPARATION

Impact de la domestication de Dacryodes edulis (G. Don) Lam (Burséracée) sur son adaptation, sa morphologie et sa différenciation génétique

Montpellier ; Hélene Joly, Gilbert Todou

	
	

	Encadrement de thèses :
	SOUTENUES

Savoirs, pratiques et dynamique de la diversité génétique : le sorgho (Sorghum bicolor ssp.bicolor) chez les Duupa du nord Cameroun ; Adeline Barnaud

Montpellier ; Directrice de thèse : Hélène Joly, Université Montpellier II (23 mars 2007)

	
	Impact de l’exploitation forestière sur la démographie et la dynamique de la diversité génétique. Le cas d’une espèce de forêt tropicale humide africaine, le Sapelli (Entandrophragma cylindricum Sprague Sprague) ; Mathieu Lourmas

Montpellier ; Directrice de thèse : Hélène Joly, Université Montpellier II (décembre 2005)

	
	Structure et dynamique de la diversité génétique en forêt tropicale humide : Vouacapou americana ; Cyril Dutech.

Montpellier et Guyane ;  Directeur : Ph. Jarne, Montpellier II (soutenance prévue en Juin 2001)

Implication personnelle : 30%

	
	Organisation de la diversité génétique et système de reproduction de Parkia biglobosa ; Sibidou Sina.

Wageningen  et Ouagadougou ;  Directeur : A. Van der Massen, Université Wageningen (soutenace prévue fin 2001)

Implication personnelle : 90%

	
	Evaluation de la diversité génétique et étude de la biologie de la reproduction de Tamarindus indica ; Ousmane Boukary Diallo

Montpellier et Ouagadougou ;  Directeur : D. McKey, Montpellier II (soutenance janvier 2001)

Implication personnelle : 60%

	
	Ecophysiologie et diversité génétique de Faidherbia albida (Del.) A. Chev. (Syn. Acacia albida Del.), un arbre à usages multiples d’Afrique semi-aride, Olivier Roupsard

Nancy et Ouagadougou ; Directeur : E. Dreyer, Nancy I (soutenance 1997)

Implication personnelle :25%

	
	Evolution de la diversité génétique intra-population et de sa structure : étude d’un modèle de simulation spatialisé en vue de la gestion des ressources génétiques forestières tropicales ; Agnès Doligez.

Nogent/Marne et Guyane ; Directeur : A. Sarr. Institut national d’agronomie Paris-Grignon (soutenance 1996)

Implication personnelle : 80%

	
	Gestion des ressources génétiques de Faidherbia albida (Del.) A.Chev. ; Martin Zeh-Nlo.

Nancy et Maroua (Nord Cameroun) ; Directeur : A. Sarr. Ecole nationale du génie rural, des eaux et forêts - (soutenance 1994)

Implication personnelle : 90%

	
	Variabilité génétique, morphologique et stationnelle chez le hêtre ;  A Slai.

Nancy ;   Directeur : M. Favre, Nancy, France (soutenance 1990)

Implication personnelle : 25%

	MISSIONS
	

	
	4 au 21/03/2007, 18 jours

1) Mission de démarrage du projet ANR " Biodiversité " IFORA

2) Mise en route de la thèse de Julien RENOULT

	
	24/01/06, 19 j, enseignement et formation (Cameroun)
Premier objectif: encadrement de la thèse d(Adeline Barnaud sur l(organisation de la dievrsité génétique du Sorgho au Nord cameroun en liaison avec les pratiques des agriculteurs

	
	24/01/06, 19 j, appui scientifique et technique externe (Cameroun)
Second objectif: mission de terrain et exploratoire en vue de construire un projet de recherche en partenariat sur les usages et la diversiét du safoutier et d(autres dacryodes; encadrement de Gilbert Todou (herbier national du cameroun)

	
	04/05/05, 11 j, politique générale et scientifique (Kenya)
Echanges avec les partenaires potentiels en vu de collaboration scientifiques et du positionnement de deux chercheurs de l(UPR au Kenya en 2006

	
	18/01/04, 14 j, enseignement et formation (Cameroun)
Appui à la thèse de Adeline Barnaud

	
	16/11/03, 14 j, politique générale et scientifique (Gabon)
Discussions CENAREST. Universités CIFOR CIRMF en vue d’une collaboration scientifique dans le bassin du Congo

	
	09/01/02, 5 j, appui institutionnel (Mali)
Montage du PCP Mali 

Discussion sur la présentation éventuelle du Pole à l(atelier du WWF au costa Rica fin février 2002

	
	17/10/01, 2 j, politique générale et scientifique (Suisse)
Discussions sur les collaborations possibles avec l(UICN et le WWF

	
	28/05/01, 6 j, appui scientifique et technique externe (Congo)
représentation de la direction du Département au Conseil Scientifique de l(UR2PI

	
	09/01/00, 7 j, politique générale et scientifique (Burkina Faso)
Participer à la mission d(évaluation du programme Productions forestières de l(INERA.


PUBLICATIONS DANS DES REVUES INTERNATIONALES A COMITE DE LECTURE

(Revues à Comité de lecture)

A1- C. Sarda, H.I. Joly, M.L. Champigny and A. Moyse (1987).  Histological divergence between cultivated pearl millet (Pennisetum typhoids (Burn.) stapf. and Hutb.) and its wild relatives. Biology of the Cell 59, p. 261-268.

A2-  L. Lanier, J.C. Rameau, R Keller, H.I. Joly, N. Drapier and E. Sevrin (1990) L’Alisier torminal, Sorbus torminalis (L.) Crantz. Rev. For. Fr. 13-34.

A3- H.I. Joly, M. Zeh-Nlo, P. Danthu and C. Aygalent (1992).  Population genetics of an African Acacia : Acacia albida. I. Genetic Diversity of Populations from West Africa. Australian Journal of Botany 40: 59-73.

A4- A. Doligez and H.I. Joly. (1997). Genetic diversity and spatial structure within a natural stand of a tropical forest tree species, Carapa procera (Meliaceae), in French Guiana. Heredity 79: 72-82.

A5- A. Doligez and H.I. Joly.  (1997) Mating system of Carapa procera (Meliaceae) in the French Guiana  tropical forest. American Journal of  Botany. 84: 461-470.   

A6- A. Doligez, C. Baril, H.I. Joly.  (1998). Fine scale spatial genetic structure with non-uniform distribution of individuals. Separate effects of density, clumping, generation overlapping and selection. Genetics 148: 905-919.

A7- O. Roupsard, H.I. Joly and E. Dreyer. (1998). Variability of initial growth, water-use efficiency and carbon isotope discrimination in seedlings of Faidherbia albida (Del.) A. Chev., a multipurpose tree of semi-arid Africa. Provenance and drought effects. Annales des Sciences Forestières  55 : 329-348.

A8- A. Doligez , C. Baril, H.I. Joly. (1999). Structure spatiale génétique et niveau de diversité intra-population chez les arbres forestiers. Génétique Sélection Evolution 30: S167-S180.

A9- V. Poncet, F. Lamy, J. Enjalbert, H.I. Joly, A. Sarr, and T. Robert. (1998). Genetic analysis of the domestication syndrome in pearl millet (Pennisetum glaucum, Poaceae): inheritance of the major characters. Heredity 81: 648-658.

A10- O. Roupsard, A. Ferhi, A. Granier, F. Pallo, D. Depommier, B. Mallet, H.I. Joly, E. Dreyer. (1999). Reverse phenology and dry-season water up-take by Faidherbia albida (Del.) A. Chev. In an agroforestry parkland of Sudanese West Africa. Functional Ecology 13 : 460-472.

A11- C. Dutech, L. Maggia, H.I. Joly. (2000). Chloroplast diversity in Vouacapou americana (Caesalpinaceae), a French Guiana forest tree. Molecular Ecology 9: 1427-1432.

A12- D. Babin, F. Andriantsilavo, S. Aubert, G. Péchard, C. Bourgeois, M. Antona, E. Béchaux, L.Ramamonjisoa Ranaivoson, H.I. Joly. Methods of rapid appraisal for in situ management of genetic resources: a Malagasy toolbox. Génétique Sélection Evolution (sous presse).

A13- Dutech C., Joly HI., and Jarne P., - 2004. Gene flow, historical population dynamics and genetic diversity within French Guianan populations of a rainforest tree species, Vouacapoua Americana, Heredity. 92, 69-77. 

A14- Zaremski A., Ducousso M., Domergue O., Fardoux J., Rangin C., Fouquet D., Joly H., Sales C., Dreyfus B., Prin Y. (2005) - In situ molecular detection of some white-rot and brown-rot Basidiomycetes infecting temperate and tropical woods. Canadian Journal of Forest Research, 35:1256-1260. IF : 1,446
A15- Barnaud A., Deu M., Garine E., McKey D.B., Joly H. 2007. Local genetic diversity of sorghum in a village in northern Cameroon: structure and dynamics of landraces. Theoretical and applied genetics. vol.114: n°2 : p. 237-248.
PUBLICATIONS DANS DES REVUES NATIONALES A COMITE DE LECTURE

(Autres publications)

P1 – H.I. Joly (1984) Hérédité du syndrôme de domestication chez le mil, Pennisetum typhoides (Burm.) Stapf &Hubb. : Etude comparée de descendances (F2 et Rétrocroisements) issus de croisements entre plusieurs géniteurs cultivés et spontanés. Thèse de l’Université de Pais XI, Orsay.

P2- H.I. Joly (1991).  Acacia albida ou Faidherbia albida ? Taxonomie : potentialités de l’électrophorèse isoenzymatique. Revue Bois et Forêts des Tropiques, n230, p. 33-38.

P3-  H.I. Joly (1991).  Population genetics of Acacia albida. Bulletin of the International Group for the Study of Mimosoideae n 19, p. 86-95.

P4- M. Zeh-Nlo and H.I. Joly (1992).  First observations on the phenology of Acacia albida: study of a population in northern Cameroon. P. 63-66 in Faidherbia albida in the West African semi-arid tropics: proceedings of a workshop, 22-26 Apr. 1991, Niamey, Niger (Vandenbeldt, R.J., ed.). Patancheru, A.P. 502 324, India: International Crops Research Institute for the Semi-Arid Tropics ; and Nairobi, Kenya: International Centre for Research in Agroforestry.

P5- H.I. Joly (1992). The Genetics of Acacia albida (syn. Faidherbia albida). P.53-61 in Faidherbia albida in the West African semi-arid tropics: proceedings of a workshop, 22-26 Apr 1991, Niamey, Niger (Vandenbeldt, R.J., ed.). Patancheru, A.P. 502 324, India: International Crops Research Institute for the Semi-Arid Tropics; and Nairobi, Kenya: International Centre for Research in Agroforestry.  

P6- H.I. Joly (1993). Etudes génétiques sur Acacia albida. FAO, Ressources Génétiques Forestières, informations n 20, p. 18-23. 

P7- G. Namkoong, T. Boyle, H.R. Gregorius, H.I. Joly, O. Savolainen, W. Ratnam and A. Young. (1996). Testing criteria and indicators for assessing the sustainability of forest management: Genetic criteria and indicators. Working paper n° 10 CIFOR.
PUBLICATIONS SANS COMITE DE LECTURE

(Autres publications)

OUVRAGES ET CHAPITRES D’OUVRAGE

Dans des livres – Edition Scientifique
P8- Zeh Nlo M., Joly H.I., Gestion des ressources génétiques de Faidherbia albida (1996). In: Peltier R.(ed.), Les parcs à Faidherbia. Montpellier, France, CIRAD, vol. 12, p. 297-308 Cahiers Scientifiques. 

P9- Roupsard O., Joly H.I., Dreyer E., Ecophysiologie de Faidherbia albida. Fonctionnement hydrique en parc agroforestier et variabilité intraspécifique de caractéristiques juvéniles .(1996). In: Peltier R. (ed.)., Les parcs à Faidherbia. Montpellier, France, CIRAD, vol. 12, p. 85-102 Cahiers Scientifiques.

P10- Joly H.I., Frascaria-Lacoste N., (1999).  Eléments de génétique des populations. In: Conserver les ressources génétiques forestières en France. Ministère de l’Agriculture et de la Pêche, Bureau des Ressources Génétiques, Commission des Ressources Génétiques Forestières, p. 10-15.

E1 - Riedacker A., Dreyer E., Pafadnam C., Joly H.I. , Bory G. (eds.), Physiologie des arbres et arbustes en zones arides et semi-arides.(1993). Montrouge, France, John Libbey Eurotext, 489 p. Physiologie des Arbres et Arbustes en Zones Arides et Semi-Arides, 1990/03/20-1990/04/06, Paris, FRA, Nancy, France.
COMMUNICATION DANS DES COLLOQUES

Participation à des colloques


C1 – Joly, H.I., Sarr, A. (1985). Preferential associations among characters in crosses between pearl millet (Pennisetum typhoides) and its wild relatives. In: Genetic differentiation in plants, P. Jacquard, G. Heim, J. Antonovics (eds.), NATA ASI Series, vol G5: 95-111.

C2 - Joly H.I., The genetics of Acacia albida (syn. Faidherbia albida).(1992). In: Vandenbelt R.J. (ed.), ICRISAT, ICRAF., Faidherbia albida in the West African semi arid tropics. Nairobi, Kenya, ICRAF, p. 53-61. Workshop, 1991/04/22-26, Niamey, Niger.

C3 - Zeh Nlo M., Joly H I., First observations on the phenology of Acacia albida : study of a population in northern Cameroon (1992). In : Vandenbelt R.J. (ed.), ICRISAT, ICRAF., Faidherbia albida in the West African semi arid tropics. Nairobi, Kenya, ICRAF, p. 63-66. Workshop, 1991/04/22-26, Niamey, Niger.

C4 - Bon M.C., Basri B.A.H., Joly H.I., (1995).  Genetic variability of two rattan species from isozyme markers. In : Boyle T.J.B. (ed.), Boontawee B. (ed.)., Measuring and monitoring biodiversity in tropical and temperate forests. , Autriche, IUFRO, p. 219-225. Measuring and Monitoring Biodiversity in Tropical and Temperate Forests, 1994/08/27-1994/09/02, Chiang Mai, Mali.

C5 - Zeh Nlo M., Joly H.I.., Sarr A., Organisation et gestion de la diversité génétique de Faidherbia albida.(1997). In: IER, BRG, SOLAGRAL., Actes du colloque gestion des ressources génétiques des plantes en Afrique des savanes. Bamako, Mali, IER, p. 195-201. Gestion des Ressources Génétiques des Plantes en Afrique des Savanes, 1997/02/24-28, Bamako, Mali. 

C6 - Avertin G., Koné B., Joly H.I., Babin D., Quelle gestion in situ des ressources phytogénétiques pour la pharmacopée au Mali.(1997). Montpellier, France, CIRAD-Forêt, n.p.

C7 - Roupsard O., Ferhi A., Granier A., Pallo F., Depommier D., Mallet B., Joly H I., Dreyer E., Fonctionnement hydrique et profondeur de prélèvement de l’eau par Faidherbia albida dans un parc agroforestier soudanien.(1998). In: Campa C. (ed.), Grignon C. (ed.), Gueye M. (ed.), Hamon S. (ed.), ORSTOM, ISRA, L’acacia au Sénégal. Paris, France, ORSTOM, p. 81-103. Réunion Thématique sur l’Acacia au Sénégal, 1996/12/03-05, Dakar, Sénégal. Colloques et Séminaires - ORSTOM.

C8 - Bourdeix R., Leclerc C., Thampan P.K., Baudouin L., Joly H. 2006. Hybrides modernes et hybrides  spontanés de cocotiers dans le sud de l'Inde : fait naturel, fait technique et fait social. In Partenaires pour construire des projets de sélection participative : Actes de l'atelier-recherche, 14-18 mars 2005, Cotonou, Bénin. - Montpellier : CIRAD, 2006, p. 137-148
C9 - Aubert S., Ralalaoherivony S.B., Le Page C., Razafindraibe R., Ranaivoson J., N'Daye I.C., Joly H., Babin D., Le Roy E. 2003. Un jeu de rôles pour la gestion des ressources phytogénétiques à Madagascar. In Le patrimoine génétique : la diversité et la ressource. Colloque national BRG - Union des ressources génétiques du Berry (La C. - Paris : BRG, 2003, p. 269-290.

BREVETS DEPOSES

PUBLICATIONS EN COURS ou SOUMISES

Barnaud A., Deu M., Garine E., McKey D., Joly H.I. Wild-weed-crop complex in sorghum : the fate of new genetic combinations in traditional farming system.  In prep :  Molecular Ecology.

Barnaud A., Trigueros G., Benoît L., McKey D., Joly H.I. Estimation of crop to crop gene flow in sorghum landraces among Duupa farmers in Northern Cameroon. In prep : American Journal of Botany. 
Lourmas M., Kjellberg F., Dessard H. Joly H.I., Chevallier M-H. Reduced density due to logging and its consequences on mating system and pollen flow in the African mahogany Entandrophragma cylindricum. Soumis à : Heredity.
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E- Daniel SABATIER

CR1, IRD 
UMR AMAP « botAnique et bioinforMatique de l'Architecture des Plantes » 
Cirad (T51) - Cnrs (UMR5120) - Inra (UMR931) - Ird (R123) - Univ. Montpellier 2 (UM27) 

TA A-51/PS2, Boulevard de la Lironde 

34398 Montpellier cedex 5 (FRANCE) 

tél (0) 4 67 61 65 83 

fax (0) 4 67 61 56 68 

email : daniel.sabatier@ird.fr
ETAT CIVIL 
né à Nîmes (fr.) le 5 Jan. 1955

Nationalité Française
Marié, 3 enfants.

TITRES ET DIPLÔMES
1979, DEA: « Multiple cropping rice field system in west Java, Indonesia »

1983, Thèse 3éme cycle : « Fructification et dissémination en forêt Guyanaise. L’exemple de quelques espèces ligneuses ».

1983, recrutement par l’ORSTOM 

Expertise
Botaniste et Ecologue des forêts tropicales

Animation de la recherche 

 Responsable de 2002 à 2006 du chantier Guyane « Organisation des couverts forestiers hétérogènes. Approche macro-écologique de la diversité des forêts tropicales » au sein de l’UMR AMAP, Equipe 3 (Organisation et Dynamique des Peuplements et des Paysages).

Travaux : 

· Collaboration au projet Flora of the Guianas.

· Spécialiste de plusieurs familles d’angiospermes (Humiriaceae, Hugoniaceae) 

· travaux réalisés sur les Myristicaceae, Vochysiaceae.

· Etude des fruits et de la frugivorie.

· Appui scientifique à plusieurs thèses sur les frugivores disséminateurs.

· Ecologie des formations forestières tropicales (chantier principal en Guyane) : relations plantes – animaux ; relations sol – végétation ; relation perturbation – diversité.

· Travaux dans les sites forestiers permanents (Piste de St Elie, Paracou, Nouragues)

· Implantation de sites non permanents pour une connaissance géographique du couvert forestier.

· Collaboration au réseau « Amazon Tree Diversity Network ».

· Réalisation de grands inventaires botaniques exhaustifs.

· Travaux d’expertise collective sur les impacts environnementaux de projets industriels ou miniers :

· Guyane : Etude d’impact du banc d’essai et du pas de tir de la fusée Ariane V. 

· Equateur : évaluation des conditions de revégétalisation de sites d’extraction pétrolière

· Participation à des conseils scientifiques :

· Comité scientifique du GIS Silvolab-Guyane

· Conseil scientifique de l’UMR ECOFOG

· Participation à des comités d’experts dédiés à la gestion de l’environnement : CSRPN et CSRN de Guyane.

Enseignements :

· DEA de botanique tropicale Univ Paris VI (1991-1995).

· Fruits graines et dissémination.

· Foresterie Rurale et Tropicale, ENGREF Montpellier (1998-2002)

· Diversité et peuplements forestiers 

· Module Forêt Tropicale Humide, formation des ingénieurs forestiers, ENGREF Kourou (2002-2004)

· Phénologie des plantes tropicales : niveaux d’intégration, perception et interprétation.

· Licence professionnelle « Gestion de l’environnement », IESG, Univ. Antilles Guyane, Cayenne (2003-2004)

· Botanique : la lignée verte et les grandes caractéristiques phylogéniques du monde végétal actuel.

· Initiation à l’approche écologique des forêts tropicales.

Séjours en Guyane Française : Fev. 1980 à Mars 1982 ; Fev. 1984 à Oct 1991 ; Avril 2003 affectation au centre IRD de Cayenne jusqu’à décembre 2005) ; nombreuses missions.

Autres pays tropicaux visités : Antilles fr., Bolivie, Brésil, Equateur, Indonésie, Madagascar, Venezuela.

Audiovisuel: Film "La forêt tropicale de Guyane, régénération et biodiversité", 15 sept. 1992, Paris. Durée: 52 mn. Réalisateur: A. Devez. Auteurs: P. Charles-Dominique (CNRS), D. Sabatier (ORSTOM), H. Puig (Univ. Paris 6). Coproduction: CNRS, ORSTOM, SEPANGUY, Univ.  P. & M. Curie.

5 publications représentatives :

ter Steege H., Pitman N.C.A., Phillips O.L., Chave J., Sabatier D., Duque A., Molino J.F., Prévost M.F., Spichiger R., Castellanos H., von Hildebrand P. & Vásquez R. 2006. Continental-scale patterns of canopy tree composition and function across Amazonia. Nature 443: 444-447.

Sabatier D., 2003. Vantanea ovicarpa (Humiriaceae), a new species from French Guiana. Brittonia, 54(4): 233-235.

Molino J.F., Sabatier D., 2001. Tree diversity in tropical rain forests: a validation of the intermediate disturbance hypothesis. Science, 294(5547): 1702-1704.

Sabatier D., Grimaldi M., Prévost M-F., Guillaume J., Godron M., Dosso M. & Curmi P. 1997. The influence of soil cover organization on the floristic and structural heterogeneity of a Guianan rain forest. Plant Ecology 131: 81–108.

Sabatier D. 1985. Saisonnalité et déterminisme du pic de fructification en forêt guyanaise. Rev. Ecol. Terre et Vie, 40 : 289–320.
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EDUCATION: 
1988-1991

Ph.D. in Zoology. Department of Zoology, Cambridge University, U.K.




Dissertation: Actions of convulsants and insecticides on vertebrate and insect GABA receptors. Advisor: Dr. D.B. Sattelle, Cambridge University, U.K.

1996-1999

M. Sc. in Conservation Biology and Sustainable Development. Institute for Environmental Studies, University of Wisconsin-Madison, USA. 




Thesis: The Wisconsin Small Mammal Survey: A small mammal survey program for native grassland preserves in Southern Wisconsin. Advisor: Dr. T. Garland Jr., Dept. of Zoology, University of Wisconsin-Madison.  

1984-1987

B.Sc. (Hons.) in Biological Sciences, University of Birmingham, U.K. Upper Second Class Honors: Zoology and Comparative Physiology.  

POSITIONS:


2003-present

Assistant Professor, University of New Orleans, New Orleans, USA

1999-2002

Research associate for the Darwin Initiative, University of Cardiff, U.K.

1993-1999

Research associate, University of Wisconsin-Madison, Madison, USA. 

1992


Postdoctoral associate, University of Cambridge, U.K.  

1988-1991

AFRC graduate studentship, Cambridge University, U.K.

FUNDING

A. Molecular ecology research (Principle Investigator* or primary author)

2006-2008

*National Science Foundation Division of Environmental Biology 
DEB 0516425. Comparative phylogeography of Central African duikers ($240,000). 

2005-2008
*Louisiana Board of Regents Research Competitiveness Scheme ($131,263). Comparative phylogeography of Central African duikers. Funding declined due to NSF award.

2005-2006

*University of New Orleans Investing in Research Excellence Program. 

The effects of long term habitat fragmentation on island populations of the Aegean rock lizard Podarcis erhardii ($13,000).
2004-2005

*National Science Foundation International Cooperative Planning Grant US – Gabon. Comparative phylogeography of Central African Duikers ($4,315).

2002


*Royal Society Travel Award to attend Society for the Study of Evolution meeting, University of Illinois-Urbana Champagne ($750)

1998-1999

University of Wisconsin Consortium grant: Conservation genetics of the Karner Blue butterfly Lycaeides melissa samuelis with R. ffrench-Constant and M. Boyce (~$40,000)

1996-1998

USDA Pest Management Alternatives Research Program: Managing Insecticide Resistant Green Peach Aphids on Potatoes with R. ffrench-Constant and J. Wyman. (~$120,000)

B. Field research and conservation (Principal or Co-principal Investigator)




Rapid assessment of terrestrial vertebrate fauna in the Nakanai Mountains of the island of New Britain, Papua New Guinea

1998-1999

Fauna and Flora International ($5,000) 




UW-Madison Museums Council ($2,000)




Quixote Foundation ($18,000)




Non-volant mammal survey in the Tambopata-Candamo Reserved Zone, Madre de Dios, Peru
1993


Percy Sladen Memorial Society ($500)




Cambridge Philosophical Society ($500)




Wisconsin small mammal survey program
1995-1997

United States Fish and Wildlife Service Partners for Wildlife Program (~$10,000)

1996-1997

WI Academy of Sciences, Arts and Letters (Lois Almon Small Grants) ($2,000)

1996


The Nature Conservancy (RJ Stewardship Endowment Fund) ($1,000)

1996


Zoological Society of Milwaukee County (Graduate Student Research Grants in Wildlife Conservation). ($1,000)
REFEREED PUBLICATIONS
1. Anthony N.M., Clifford S.L., Bawe-Johnson M., Abernethy K.A., Bruford M.W. and Wickings E. J. (2006) Distinguishing mitochondrial sequences from Numts and PCR recombinants: guidelines for complex sequence databases. Molecular Phylogenetics and Evolution (in press).

2. Anthony N.M., Ribic C.A., Bautz R. and Garland T., Jr. (2005) Relative efficacy of Longworth and Sherman live-trap types in capturing grassland-associated small mammals. Wildlife Society Bulletin 33:1018-1026.

3. Nice C.C., Anthony N.M., Gelembiuk G., Raterman D. and ffrench-Constant R. (2005) The history and geography of diversification within the butterfly genus Lycaeides in North America Molecular Ecology 14: 1741-1754.

4. Masters J.C., Anthony N.M., de Wit M.J. and Mitchell A. (2005) Reconstructing the evolutionary history of the Lorisidae using morphological, molecular, and geological data. American Journal of Physical Anthropology 127: 465-480.
5. Clifford S.L.*, Anthony N.M.*, Bawe-Johnson M., Abernethy K.A., Tutin C.E.G., White L.J.T., McFarland K., Goldsmith M.L., Bermejo M., Bruford M.W. and Wickings E.J. (2004) Mitochondrial phylogeography of western lowland gorillas Gorilla gorilla gorilla. Molecular Ecology 13: 1551-1567. * Equal first authorship.

6. Goossens B., Anthony N.M., Bruford M.W., Jeffery K. and Johnson-Bawe M. (2003) Collection, storage and analysis of non-invasive genetic material. In: Field and laboratory methods in primatology (Setchell and Curtis eds.) pp 295-308. Cambridge University Press.
7. Anthony N.M., Bautz R., Spencer E. and Garland T. Jr. (2003) Small mammal community composition in native dry and wet prairies of southern Wisconsin. Milwaukee Public Museum Contributions in Biology and Geology 98: 1-26.
8. Guillemaud T., Brun A., Anthony N.M., Sauge M.H., Boll R., Delorme R., Fournier D., Lapchin L. and Vanlerberghe-Masutti F. (2003) Incidence of insecticide resistance alleles in sexually-reproducing populations of the peach-potato aphid Myzus persicae (Hemiptera: Aphididae) from southern France. Bulletin of Entomological Research 93: 289-297.
9. Anthony N.M., Gelembiuk G., Raterman D., Nice C.C. and ffrench-Constant R. (2001) Isolation and characterization of microsatellite markers from the endangered Karner blue butterfly Lycaeides melissa samuelis. Hereditas 134: 271-3.
10. ffrench-Constant, R.H., Anthony, N., Aronstein, K., Rocheleau, T. and Stilwell, G. (2000) Cyclodiene insecticide resistance: from molecular to population genetics. Annual Review of Entomology, 48: 447-464.
11. ffrench-Constant R.H., Pittendrigh B.R., Vaughan A. and Anthony N.M. (1998) Why are there so few resistance-associated mutations in insecticide resistance genes? Phil. Trans. Royal Society of London Series B. 353: 1685-1693.
12. Anthony N.M., Ganser D., Unruh T. and ffrench-Constant R.H. (1998) Duplication of the Rdl GABA receptor subunit gene in an insecticide resistant aphid, Myzus persicae. Molecular General Genetics 260: 165-175.
13. Anthony N.M., Brown J.K., Feyereisen R. and ffrench-Constant R.H. (1998) Diagnosis and characterization of insecticide insensitive acetylcholinesterase in three populations of Bemisia tabaci  (Gennadius). Pesticide Science 52: 39-46.
14. Severson D.W., Anthony N.M. and ffrench-Constant R.H. (1997) Molecular mapping of insecticide resistance genes in the yellow fever mosquito Aedes aegypti. Journal Heredity 88, 520-524.
15. Liu H.T., Stilwell G., Anthony N., Rocheleau T. and ffrench-Constant R.H. (1997) Analysis of a mosquito acetylcholinesterase gene promoter. Insect Molecular Biology 7: 11-17. 
16. Anthony N.M., Brown J.K., Markham, P.G. and ffrench-Constant R.T. (1995) Distribution of cyclodiene resistance associated mutations among strains of the sweetpotato whitefly Bemisia tabaci. Pesticide Biochemistry and Physiology 51, 220-228. 
17. Anthony N.M., Rocheleau T., Mocelin G., Lee H-J and ffrench-Constant R. (1995) Cloning, sequencing and functional expression of an acetylcholinesterase gene from the yellow fever mosquito Aedes aegypti  FEBS Letters  368, 461-465.

18. ffrench-Constant R.T., Aronstein K.A., Anthony N.M. and Coustau C. (1995) PCR based monitoring techniques for the detection of insecticide resistance associated point mutations and their potential applications. Pesticide Science 43, 195-200.
19. Anthony N.M., Holyoke C.W. and Sattelle D.B. (1994) Blocking actions of picrotoxinin analogues on GABA receptors of an identified insect motor neurone. Neuroscience Letters 171: 67-69.
20. Anthony N.M., Holyoke C.W. and Sattelle D.B.  (1993) Actions of picrotoxinin analogues on a chick optic lobe GABAA receptor expressed in Xenopus oocytes. Molecular Neuropharmacology 3: 63-67.
21. Anthony N.M., Harrison J.B. and Sattelle D.B.  (1993) GABA receptor molecules of insects. In: Comparative Molecular Neurobiology (Ed. Y. Pichon), pp. 172-209.  Springer-Verlag, Berlin.
22. Blake A.D., Anthony N.M., Chen H.H., Harrison J.B., Nathanson N.M. & Sattelle D.B. (1993) Drosophila  nervous system muscarinic acetylcholine receptor: Transient functional expression and localization by immunocytochemistry. Molecular Pharmacology 44: 716-724.
23. Anthony N.M., Benner E.A., Rauh J.J. and Sattelle D.B. (1992) [35S]t‑Butylbicyclophosphoro-thionate binding sites in susceptible and cyclodiene-resistant houseflies. Neurochemistry International 21: 215-221.
24. Anthony, N.M., Benner, E.A., Rauh, J.J. and Sattelle, D.B. (1991) GABA receptors of insects susceptible and resistant to cyclodiene insecticides. Pesticide Science 33: 223-230.
25. Sattelle, D.B., Marshall, J., Lummis, S.C.R., Leech, C.A., Wafford, K.A., Anthony, N.M., Bai, D., Miller, K.W.P., Harrison, B.J.,  Chapiatis, L., Watson, K., Wong, J. and Rauh, J.J. (1991) GABA and L-Glutamate receptors of insects. In: Transmitter Amino Acid Receptors: Structures, Transduction and Models for Drug Development (Ed. E. Costa) pp. 273-291. Raven Press, New York.
26. Anthony, N. M., Marshall, J., Sattelle, D.B. and Barnard, E.A. (1989) Functional expression of a nicotinic acetylcholine receptor using chick optic lobe mRNA. Neuroscience Letters Supplement 36, S66.

MANUSCRIPTS IN PREPARATION:

1. Anthony N.M., Bawe-Johnson M., Jeffery K., Clifford S.L., Abernethy K.A., Tutin C.E.G., White L.J.T., McFarland K., Goldsmith M.L., Bermejo M., Bruford M.W. and Wickings E.J. Pleistocene footprints of gorilla evolutionary history: refugia and rivers shape genetic diversity in central Africa.

2. Anthony N.M., Gelembiuk G., Nice C.C., Raterman D. and ffrench-Constant R. Microsatellite variation and population genetic structure of the endangered Karner blue butterfly (Lycaeides melissa samuelis).
3. Hurston H.H., Bonnano J., Foufopoulos J., Pafilis P., Valakos E. and Anthony N.M. The impact of historical fragmentation on mitochondrial and microsatellite diversity in island populations of the Aegean rock lizard Podarcis erhardii. 
UNREFEREED PUBLICATIONS AND REPORTS

1. Wickings E.J., Clifford S.L., Anthony N.M., Jeffery K., Johnson-Bawe M., Abernethy K.A. and Bruford M.W. (2004) Gorilla mitochondrial DNA – sequences unraveled and secrets revealed. Gorilla Journal 29: 21-26.
2. Anthony N.M. (2001) Small mammals of New Britain pp. 34-44. In: Biological Survey of the island of New Britain (March/April 1999). 

3. Nice C.C., Gelembiuk G., Anthony N.M. and ffrench-Constant (2000). Population genetics and phylogeography of the butterfly genus Lycaeides. Final report to the U.S.F.W.S. Permit # PRT 842392 and TE 842392-1.

4. Anthony N.M., Gelembiuk G., Ganser D. and ffrench-Constant R. (1998) Conservation Genetics of the Karner blue butterfly. Final report to the U.S.F.W.S. Permit # PRT 814105.

PROGRAM DEVELOPMENT 

Program organization

1999-2002

Program coordinator and research associate for the UK-government funded conservation program (Darwin Initiative) in Gabon. Activities included:




(i) Technology transfer and capacity building in molecular ecology research at the Centre International de Recherche Médicale de Franceville, Gabon.

(ii) Development of an undergraduate course in conservation biology at the National Science University, Gabon. 

(iii) Development of a collaborative research program on the molecular ecology and conservation of western lowland gorillas.

1995-1998

Initiation and co-development of a volunteer-based small mammal survey program in collaboration with staff at the Wisconsin Chapter of The Nature Conservancy and the Wisconsin Department of Natural Resources. 

COURSES DEVELOPMENT

Undergraduate

BIOS 3590. Biological research tools (Fall 2006) 4 CR. Coordinator and co-instructor for an undergraduate core course with a 5-hr lab. This class is primarily directed at minority students participating in the University of New Orleans NSF-funded Undergraduate Mentoring in Environmental Biology program. Mixture of lecture, discussion and laboratory and field exercises.


BIOS 4590. Conservation biology (Spring 2004, 2005, 2006) 4 CR. An undergraduate course in conservation biology with a 3-hour lab and an option for graduate students. Mixture of lecture, journal discussion, classroom, field and computer exercises and group research using VORTEX simulations.    

Graduate

BIOS 6053. Conservation Genetics (Fall 2003, 2005) 3 CR. A graduate course in the principles and applications of conservation genetics. Lecture, discussion and practical exercises using available software such as PAUP, Arlequin and VORTEX.  

6082. Conservation management and policy seminar (Fall 2004, 2006). 2 CR. An integrative graduate seminar drawing case studies from both biological and social sciences. In addition to bi-weekly seminar discussions, guest speakers and field trip(s) are also scheduled. 

STUDENTS TO DATE

Undergraduate/M.S.

Jolie Bonanno (2003-2005): Construction of a library and identification of microsatellite loci from the rainforest tree species Sacloglottis gabonensis; optimization of microsatellites from the Aegean wall lizard Podarcis erhardii
Heather Hurston (2004-present M.S. student): The effects of island fragmentation on neutral genetic variability in island populations of the Aegean rock lizard Podarcis erhardii. 


Marjorie Linares (2004-present): Phylogeography of Malagasy butterflies and identification of


Wolbachia infections in the butterfly genus Heteropsis. 


Laura Voith (2006-present): Microsatellite genotyping and SSCP analysis of mitochondrial variation in P.


erhardii island populations. 

Graduate (Ph.D.)

Rachel Wallace (2003-present): Phylogeography of the gopher tortoise (Gopherus polyphemus) and its associated parasite Mycoplasma agassizii in the Southeastern United States.

Ivan Dario Soto Calderon (2005-present): Testing hypotheses of Andean diversification in the widespread rice rat Oryzomys albigularis.

Stephan Ntie (2006-present): Comparative phylogeography of central African rainforest duikers. 
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Chercheur titulaire


Enseignant-chercheur titulaire


Ingénieur ou technicien titulaire


Chercheur en vacation, CDD ou post-doc


Enseignant-chercheur en vacation, CDD ou post-doc


Ingénieur ou technicien en vacation ou CDD
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Etudiant en Master






