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RR - 11/12/09 - ts42tp1b - 7/7

	SVT - Terminale S                                                                                                                           Chapitre 4.2 - TP n° 1b

	Polyallélisme et mutations

RR - Lycée Jaufré Rudel - Blaye

	Objectif de connaissance. Détermination des trois principaux types de mutations.

	Activité 
	Capacités - Exigences - Conseils de méthode 
	Auto évaluation

	À partir des données fournies, déterminer trois types de mutations et expliquer leurs conséquences phénotypiques.
	Appliquer une démarche explicative
Mettre les 3 documents en relation.

Réinvestir les connaissances de 1ère S.

Réponse argumentée.
	A
	B
	C
	D
	E

	Pour travailler ce sujet à la maison à l'aide du manuel, voir p. 76 et 77 - Exercices : 5 p. 88 et 6 p. 89.   


Matériel



● Polycopiés
1 fiche élève par élève

12 fiches poste
4 transparents

● Dans la salle, par groupe de TP (2 groupes de TP) 

RAS

● Par poste (6 postes identiques)

2 fiches poste sous pochette plastique
Commentaires



ATTENTION

Le mutations on déjà été abordées en 2de au chapitre 2.2.II et ce TP, ou quelque chose d’approchant, a déjà été fait en 1ère S au chapitre 2.1 tp 3 avec le logiciel Anagène. Il ne s’agit ici que de préciser les différents types de mutations à partir d’un exemple connu.

Autres exemples possibles

Polymorphisme des allèles de groupe sanguin (A, B, O) dans Bordas p. 86, 87.

Polymorphisme des allèles de la tyrosinase dans Didier p. 62,63.

Polymorphisme des allèles de l’alpha antitrypsine dans Didier p 64, 65 et Hatier p. 92, 93.
Polymorphisme des allèles HLA dans Nathan p. 74, 75.

Même exemple dans Didier p. 60, 61

Fiche Poste 
	DOCUMENT 1

Séquence complète du gène codant la chaîne ( de l’hémoglobine A (HbA)

version la plus fréquente, ne provoquant pas de maladie

- Une chaîne ( est formée de 146 acides aminés et elle est codée par un gène situé sur le chromosome 16.

- On a représenté seulement le brin non transcrit de la molécule d’ADN.

- On appelle triplet une succession de trois nucléotides d’ADN ayant une signification dans le code génétique.

5

10

15

ATG

GTG

CAC

CTG

ACT

CCT

GAG

GAG

AAG

TCT

GCC

GTT

ACT

GCC

CTG

TGG

GGC

AAG

GTG

AAC

20

25

30

35

GTG

GAT

GAA

GTT

GCT

GCT

GAG

GCC

CTG

GGC

AGG

CTG

CTG

GTG

GTC

TAC

CCT

TGG

AAC

CAG

40

45

50

55

AGG

TTC

TTT

GAG

TCC

TTT

GGG

GAT

CTG

TCC

ACT

CCT

GAT

GCT

GTT

ATG

GGC

AAC

CCT

AAG

60

65

70

75

GTG

AAG

GCT

CAT

GGC

AAG

AAA

GTG

CTC

GGT

GCC

TTT

AGT

GAT

GGC

CGT

GCT

CAC

CTG

GAC

80

85

90

95

AAC

CTC

AAG

GGC

ACC

TTT

GCC

ACA

CTG

AGT

GAG

CTG

CAC

TGT

GAC

AAG

GTG

CAC

GTG

GAT

100

105

110

115

CCT

GAG

AAC

TTC

AGG

CTC

CTG

GGC

AAC

GTG

CTG

GTC

TGT

GTG

CTG

GCC

CAT

CAC

TTT

GGC

120

125

130

135

AAA

GAA

TTC

ACC

CCA

CCA

GTG

CAG

GCT

GCC

TAT

CAG

AAA.

GTG

GTG

GCT

GGT

GTG

GCT

AAT

140

145

GCC

CTG

GCC

CAC

AAG

TAT

CAC

TAA




	DOCUMENT 2

Quelque variantes du gène codant la chaîne ( de l’hémoglobine (il en existe en fait plusieurs centaines)

N° de triplet

Variante

Nombre d’acides aminés  de la chaîne d’Hb

Conséquences phénotypiques

Maladie

2

CAT

146

Hémoglobine fonctionnelle

Aucune

6

GTG

146

Hémoglobine à longues fibres (HbS)

Drépanocytose

6

AAG

146

Anémie grave

Thalassémies

6

GG*

17

16

GG*

20

17

TAG

16

39

TAG

38

41 et 42

TT**

58

71 et 72

TTTTAGT***

71

102

ACC

146

Diminution de l’affinité pour le dioxygène

Cyanose

103

CTC

146

Augmentation de l’affinité pour le dioxygène

Polyglobulie

121

TTC

146

Hémoglobine fonctionnelle

Aucune

* deux nucléotides au lieu de trois  -  ** deux nucléotides au lieu de six  -  *** sept nucléotides au lieu de six




	DOCUMENT 3

Code génétique en termes d’ARN (U = uracile, C = cytosine, A = adénine, G = guanine)
U
C
A
G
U

UUU

UUC

phényl-

alanine

UCU

UCC

UCA

UCG

sérine

UAU

UAC

tyrosine

UGU

UGC

cystéine

U

C

A

G

UUA

UUG

leucine

UAA

UAG

stop
UGA

STOP
UGG

tryptophane
C

CUU

CUC

CUA

CUG

leucine

CCU

CCC

CCA

CCG

proline

CAU

CAC

histidine

CGU

CGC

CGA

CGG

arginine

U

C

A

G

CAA

CAG

glutamine

A

AUU

AUC

AUA

isoleucine

ACU

ACC

ACA

ACG

thréonine

AAU

AAC

asparagine

AGU

AGC

sérine

U

C

AAA

AAG

lysine

AGA

AGG

arginine

A

G

AUG

méthionine

G

GUU

GUC

GUA

GUG

valine

GCU

GCC

GCA

GCG

alanine

GAU

GAC

acide

aspartique

GGU

GGC

GGA

GGG

glycine

U

C

A

G

GAA

GAG

acide glutamique




	SVT - Terminale S                                                                                                                    Chapitre 3.2 - TP n° 1b

	Polyallélisme et mutations

RR - Lycée Jaufré Rudel - Blaye

	Objectif de connaissance. Détermination des trois types principaux de mutations.

	Activité 
	Capacités - Exigences - Conseils de méthode 
	Auto évaluation

	À partir des données fournies, déterminer trois types de mutations et expliquer leurs conséquences phénotypiques.
	Appliquer une démarche explicative

Mettre les 3 documents en relation.

Réinvestir les connaissances de 1ère S.

Réponse argumentée.
	A
	B
	C
	D
	E

	Pour travailler ce sujet à la maison à l'aide du manuel, voir p. 76 et 77 - Exercices : 5 p. 88 et 6 p. 89.   


	DOCUMENT 1

Séquence complète du gène codant la chaîne ( de l’hémoglobine A (HbA)

version la plus fréquente, ne provoquant pas de maladie

- Une chaîne ( est formée de 146 acides aminés et elle est codée par un gène situé sur le chromosome 16.

- On a représenté seulement le brin non transcrit de la molécule d’ADN.

- On appelle triplet une succession de trois nucléotides d’ADN ayant une signification dans le code génétique.
5

10

15

ATG

GTG

CAC

CTG

ACT

CCT

GAG

GAG

AAG

TCT

GCC

GTT

ACT

GCC

CTG

TGG

GGC

AAG

GTG

AAC

20

25

30

35

GTG

GAT

GAA

GTT

GCT

GCT

GAG

GCC

CTG

GGC

AGG

CTG

CTG

GTG

GTC

TAC

CCT

TGG

AAC

CAG

40

45

50

55

AGG

TTC

TTT

GAG

TCC

TTT

GGG

GAT

CTG

TCC

ACT

CCT

GAT

GCT

GTT

ATG

GGC

AAC

CCT

AAG

60

65

70

75

GTG

AAG

GCT

CAT

GGC

AAG

AAA

GTG

CTC

GGT

GCC

TTT

AGT

GAT

GGC

CGT

GCT

CAC

CTG

GAC

80

85

90

95

AAC

CTC

AAG

GGC

ACC

TTT

GCC

ACA

CTG

AGT

GAG

CTG

CAC

TGT

GAC

AAG

GTG

CAC

GTG

GAT

100

105

110

115

CCT

GAG

AAC

TTC

AGG

CTC

CTG

GGC

AAC

GTG

CTG

GTC

TGT

GTG

CTG

GCC

CAT

CAC

TTT

GGC

120

125

130

135

AAA

GAA

TTC

ACC

CCA

CCA

GTG

CAG

GCT

GCC

TAT

CAG

AAA

GTG

GTG

GCT

GGT

GTG

GCT

AAT

140

145

GCC

CTG

GCC

CAC

AAG

TAT

CAC

TAA




	DOCUMENT 2

Quelque variantes du gène codant la chaîne ( de l’hémoglobine (il en existe en fait plusieurs centaines)
N° de triplet

Variante

Nombre d’acides aminés  de la chaîne d’Hb

Conséquences phénotypiques

Maladie

2

CAT

146

Hémoglobine fonctionnelle

Aucune

6

GTG

146

Hémoglobine à longues fibres (HbS)

Drépanocytose

6

AAG

146

Anémie grave

Thalassémies

6

GG*

17

16

GG*

20

17

TAG

16

39

TAG

38

41 et 42

TT**

58

71 et 72

TTTTAGT***

71

102

ACC

146

Diminution de l’affinité pour le dioxygène

Cyanose

103

CTC

146

Augmentation de l’affinité pour le dioxygène

Polyglobulie

121

TTC

146

Hémoglobine fonctionnelle

Aucune

* deux nucléotides au lieu de trois  -  ** deux nucléotides au lieu de six  -  *** sept nucléotides au lieu de six




DOCUMENT 3

Code génétique 

	
	U
	C
	A
	G
	

	U
	UUU

UUC
	phényl-

alanine
	UCU

UCC

UCA

UCG
	sérine
	UAU

UAC
	tyrosine
	UGU

UGC
	cystéine
	U

C

A

G

	
	UUA

UUG
	leucine
	
	
	UAA

UAG
	stop
	UGA
	STOP
	

	
	
	
	
	
	
	
	UGG
	tryptophane
	

	C
	CUU

CUC

CUA

CUG
	leucine
	CCU

CCC

CCA

CCG
	proline
	CAU

CAC
	histidine
	CGU

CGC

CGA

CGG
	arginine
	U

C

A

G

	
	
	
	
	
	CAA

CAG
	glutamine
	
	
	

	A
	AUU

AUC

AUA
	isoleucine
	ACU

ACC

ACA

ACG
	thréonine
	AAU

AAC
	asparagine
	AGU

AGC
	sérine
	U

C

	
	
	
	
	
	AAA

AAG
	lysine
	AGA

AGG
	arginine
	A

G

	
	AUG
	méthionine
	
	
	
	
	
	
	

	G
	GUU

GUC

GUA

GUG
	valine
	GCU

GCC

GCA

GCG
	alanine
	GAU

GAC
	acide

aspartique
	GGU

GGC

GGA

GGG
	glycine
	U

C

A

G

	
	
	
	
	
	GAA

GAG
	acide glutamique
	
	
	


Fiche élève 
	SVT - Terminale S                                                                                                                           Chapitre 4.2 - TP n° 1b

	Polyallélisme et mutations

RR - Lycée Jaufré Rudel - Blaye

	Objectif de connaissance. Détermination des trois principaux types de mutations.

	Activité 
	Capacités - Exigences - Conseils de méthode 
	Auto évaluation

	À partir des données fournies, déterminer trois types de mutations et expliquer leurs conséquences phénotypiques.
	Appliquer une démarche explicative
Mettre les 3 documents en relation.

Réinvestir les connaissances de 1ère S.

Réponse argumentée.
	A
	B
	C
	D
	E

	Pour travailler ce sujet à la maison à l'aide du manuel, voir p. 76 et 77 - Exercices : 5 p. 88 et 6 p. 89.   


	SVT - Terminale S                                                                                                                           Chapitre 4.2 - TP n° 1b

	Polyallélisme et mutations

RR - Lycée Jaufré Rudel - Blaye

	Objectif de connaissance. Détermination des trois principaux types de mutations.

	Activité 
	Capacités - Exigences - Conseils de méthode 
	Auto évaluation

	À partir des données fournies, déterminer trois types de mutations et expliquer leurs conséquences phénotypiques.
	Appliquer une démarche explicative
Mettre les 3 documents en relation.

Réinvestir les connaissances de 1ère S.

Réponse argumentée.
	A
	B
	C
	D
	E

	Pour travailler ce sujet à la maison à l'aide du manuel, voir p. 76 et 77 - Exercices : 5 p. 88 et 6 p. 89.   


	SVT - Terminale S                                                                                                                           Chapitre 4.2 - TP n° 1b

	Polyallélisme et mutations

RR - Lycée Jaufré Rudel - Blaye

	Objectif de connaissance. Détermination des trois principaux types de mutations.

	Activité 
	Capacités - Exigences - Conseils de méthode 
	Auto évaluation

	À partir des données fournies, déterminer trois types de mutations et expliquer leurs conséquences phénotypiques.
	Appliquer une démarche explicative
Mettre les 3 documents en relation.

Réinvestir les connaissances de 1ère S.

Réponse argumentée.
	A
	B
	C
	D
	E

	Pour travailler ce sujet à la maison à l'aide du manuel, voir p. 76 et 77 - Exercices : 5 p. 88 et 6 p. 89.   


	SVT - Terminale S                                                                                                                           Chapitre 4.2 - TP n° 1b

	Polyallélisme et mutations

RR - Lycée Jaufré Rudel - Blaye

	Objectif de connaissance. Détermination des trois principaux types de mutations.

	Activité 
	Capacités - Exigences - Conseils de méthode 
	Auto évaluation

	À partir des données fournies, déterminer trois types de mutations et expliquer leurs conséquences phénotypiques.
	Appliquer une démarche explicative
Mettre les 3 documents en relation.

Réinvestir les connaissances de 1ère S.

Réponse argumentée.
	A
	B
	C
	D
	E

	Pour travailler ce sujet à la maison à l'aide du manuel, voir p. 76 et 77 - Exercices : 5 p. 88 et 6 p. 89.   
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