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Description du stage

Le genre Centaurea (Asteraceae) comprend 500 à 600 espèces (Bremer 1994). La systématique de ce genre est floue : les critères utilisés dans les flores sont souvent très variables au sein des espèces, beaucoup de taxons semblent pouvoir s’hybrider, il n’y a pas de phylogénie moléculaire satisfaisante sur un assez grand nombre de taxons…

Au sein du genre Centaurea, la section Maculosae, comprend, comme beaucoup d’autres sections, quelques espèces répandues et beaucoup d’espèces étroitement endémiques. L’une d’elle, C. corymbosa, endémique du massif de la Clape près de Narbonne, fait l’objet d’un suivi démographique depuis 1994. Sa biologie et son écologie sont bien connues grâce à de nombreuses études de terrain et de génétique des populations (par exemple Colas et al. 1997, 2001, 2004, Fréville et al. 2001, 2004, Hardy et al. 2004). L’étude a été étendue à 30 populations de 7 taxons, dont 5 endémiques.

Une étude moléculaire doit permettre de construire un arbre des différentes populations étudiées pour, outre l’aide à la systématique apportée, comprendre la phylogéographie de ce groupe d’espèces, notamment l’origine des espèces endémiques. L’absence de polymorphisme de séquence utilisé classiquement en phylogéographie nous a amenés à utiliser des marqueurs microsatellites. Cela devrait aussi permettre de comparer la diversité génétique entre populations d’espèces endémiques et populations d’espèces communes. L’acquisition des données est en cours. 

Le travail du stagiaire consistera tout d’abord à compléter les jeu de données si cela est nécessaire. Puis il analysera les données pour établir la phylogéographie des différentes populations et comparer le niveau de diversité génétique entre populations et taxons.
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Pour les stages de M2

Ce stage peut-il se poursuivre par une thèse : 
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