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EXERCICES DE TAXONOMIE 
Exercice n°1 : Compléter le tableau suivant :

	TAXON
	Exemple 1
	Exemple 2
	Exemple 3

	Domaine
	Bacteria
	Bacteria
	

	Phylum
	Protebacteria
	
	

	Classe
	Gammaprotebacteria
	Bacilli
	

	Ordre
	Enterobacteriales
	Bacillales
	

	Famille
	
	
	

	Genre
	Klebsiella
	
	

	Espèce
	
	Staphylococcus aureus
	Pseudomonas aeruginosa


Exercice n°2 : Eléments de taxonomie chez les entérocoques

Si leur niche d’élection est la sphère intestinale, les entérocoques sont omniprésents. Depuis quelques années, ils constituent une cause croissante d’infections nosocomiales. Enterococcus faecalis est devenue une bactérie pathogène opportuniste redoutable.

Enterococcus faecalis appartient au genre Enterococcus. Les entérocoques sont caractérisés par un GC% inférieur à 50%. La souche type ATCC 19433 au sein de l’espèce E. faecalis présente un GC% de 38,6 %.

2.1. Quel est le type respiratoire de la majeure partie des bactéries vivant dans l’intestin ? Citer deux genres appartenant à cette flore.

2.2. Définir « infection nosocomiale » et « bactérie pathogène opportuniste ».

2.3. Quels sont les critères d’orientation et d’identification des entérocoques ?

2.4. Citer un milieu de culture permettant l’isolement des entérocoques. Préciser l’aspect des colonies suspectes obtenues.

2.5. Définir le GC%.

2.6. Peut-on affirmer que deux souches de même GC% appartiennent à la même espèce ? Justifier.

2.7. Deux bactéries sont classées dans la même espèce si elles présentent au moins 70% d’homologie. Expliciter cette notion.

Exercice n°3 :Les bactéries lactiques

Les ferments lactiques sont constitués d’une flore bactérienne à Gram positif.

3.1. Définir la flore lactique. Citer deux genres appartenant à cette flore.

3.2. A l’aide de deux schémas, présenter la structure de la paroi de ces bactéries et celle de son principal constituant.

La classification des bactéries lactiques peut être confirmée par la détermination du GC%. Après extraction et purification du chromosome de Lactococcus lactis, on mesure l’absorbance de la solution d’ADN obtenue au cours d’un chauffage progressif (document n°1).

3.3. A quelle longueur d’onde les mesures sont-elles effectuées ? Justifier.

3.4. Définir et déterminer graphiquement (d’après le document n°1) le Tm.

3.5. Les valeurs de Tm et le pourcentage de GC de trois ADN d’origines diverses figurent dans le tableau suivant :

	Origine
	GC%
	Tm (°C)

	Escherichia coli
	50
	89,8

	Proteus
	35
	83,7

	Clostridium
	28
	80,8


Etablir l’équation de la droite GC% en fonction de Tm et justifier le signe de son coefficient directeur.

En déduire le GC% de la souche de Lactococcus lactis étudiée.

Document 1 : détermination du Tm de Lactococcus lactis
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Exercice n°4

1. Pour chaque genre bactérien suivant, donner le nom de la famille et un exemple d’espèce (respecter les règles de nomenclature) : Staphylococcus, Enterococcus, Providencia, Citrobacter, Pseudomonas, Vibrio, Bacillus, Neisseria.

2. Donner le nom d’espèce (en latin) des bactéries suivantes : pneumocoque, méningocoque, gonocoque, staphylocoque doré, bacille de Koch, bacille pyocyanique, vibrion cholérique, tréponème pâle.

3. Que signifie la combinaison « Salmonella Typhi ATCC 19430 » ?

4. Salmonella Typhi est Vi +. Quelle démarche doit être adoptée lors du sérotypage ?

5. A l’aide des profils biochimiques suivants, calculer les indices de similitude et de distance entre les souches 1 et 2. Commenter les résultats obtenus.

	
	
	ON
PG
	ADH
	LDC
	ODC
	CIT
	H2S
	URE
	TDA
	IND
	VP
	GEL
	GLU
	MAN
	INO
	SOR
	RHA
	SAC
	MEL
	AMY
	ARA
	OX

	1
	Citrobacter freundii
	+
	+
	-
	-
	+
	+
	-
	-
	-
	-
	-
	+
	+
	+
	+
	+
	+
	+
	+
	+
	-

	2
	Proteus 
mirabilis
	-
	-
	-
	+
	+
	+
	+
	+
	-
	-
	+
	+
	-
	-
	-
	-
	-
	-
	-
	-
	-


6. Le profil biochimique d’une souche identifiée avec une galerie API 20E permet d’obtenir le code suivant : 0 004 140. Un extrait du tableau d’identification est fourni ci-dessous.

	Shigella spp
	1
	0
	0
	1
	0
	0
	0
	0
	29
	0
	0
	99
	63
	0
	7
	7
	1
	20
	0
	50
	0

	Shigella sonnei
	96
	0
	0
	93
	0
	0
	0
	0
	0
	0
	0
	99
	99
	0
	1
	75
	1
	1
	0
	99
	0


a) Donner les caractères biochimiques de la souche étudiée.

b) Identifier la souche (par calcul de la probabilité d’apparition du profil) et préciser le taxon correspondant. Préciser la démarche à suivre si l’identification n’est pas satisfaisante.

c) A quoi correspondent les valeurs figurant dans le tableau ci-dessus ?

d) Le catalogue analytique fournit les renseignements suivants : « Bonne identification ; %id = 92,4 ; T = 0,90 ». Quelle est la signification de ces deux indices ?

7. La taille du génome de Lactococcus lactis est de 2 365 589 pb. Le nombre de paires GC est de 827 956. Calculer le GC% de cette espèce.

8. Escherichia coli et Shigella flexneri ont un GC% égal à 51 %. Que peut-on en conclure ?

9. Escherichia coli et Shigella flexneri ont un taux d’hybridation ADN – ADN supérieur à 70 %. Que peut-on en conclure ?

10. Le GC% des différentes espèces du genre Bacillus varie de 32 à 69 %. Que suggère ce résultat ?
Exercice n°5 (Extrait de l’épreuve de Microbiologie et Technologies d’Analyse session 2006)
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En utilisant I'extrait de la base de données API 20 E, docuyment n° 3, calculer, pour les deux
taxons proposés, la probabilit¢ d'observer le profil biochimique obtenu expérimentalement
{document n° 4). Les calculs seront posés mais non effectués

Conclure.
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